Abstrakt

Rabdomyosarkémy (RMS) st heterogénnou skupinou sarkomov mezenchymalneho
povodu, ktoré si do urcitej miery uchovavaji bunkovu diferencidciu v prie¢ne pruhované
svalstvo, no svoj diferenciatny cyklus nie su schopné dokoncit. V sucasnosti su
najCastejSie sa vyskytujicimi malignymi naddormi mékkych tkaniv u pediatrickych
pacientov.

V poslednych rokoch sa pozornost’ z viacerych uhlov upiera na vyskum malych
jednovlaknovych molekul, takzvanych mikroRNA (miRNA). Ako vysoko konzervativne,
18 az 24 nukleotidov dlhé nekodujuce molekuly RNA zohravaju tulohu doélezitych
regulatorov génovej expresie. Kontrolujii ako fyziologické, tak patologické procesy v
organizme, priCom na viacerych urovniach bola popisand aj ich vyznamnd uloha v
patogenéze rdéznych nadorovych ochoreni. Abnormdlne hladiny miRNA vedu k
variabilnym, pritom vyznamnym ddsledkom, ¢im sa expresia miRNA ukazala byt tiez
nadorovo Specifickd. Takéto mikroRNA niekedy zastavaji ulohu onkogénov, no vécsina sa
pri nadorovych ochoreniach vyskytuje v podobe nadorovych supresorov.

V svojej praci sa sustredim na rodinu takzvanych myomiRNA, teda svalovo-
Specifickych mikroRNA (miR-133a, miR-133b a miR-206), riadiacich bunkovy osud
myogénnych prekurzorov, priCom sa zameriavam na potencidlne zmenenu hladinu ich
expresie vo vzorkadch rabdomyosarkomov alveoldrnej, embryonalnej ¢i vzicne aj
pleomorfnej formy, v porovnani so vzorkami ré6znych typov mezenchymalnych nadorov ¢i
nenddorovym svalovym tkanivom.

Analyza vysledkov poukazala na S$tatisticky vyznamné rozdiely v hladinach
expresie jednotlivych myomiRs (hlavne v pripade miR-206 a miR-133b) u RMS v
porovnani s kontrolnymi vzorkami, ¢i r6zne hladiny expresie vramci roznych podtypov
RMS. Vysledky prace by mohli mat’ vplyv na kandidatiru tychto svalovo-Specifickych
mikroRNA ako pripadnych diagnostickych ¢i prognostickych markerov v patogenéze

rabdomyosarkomov.

KPacové slova: rabdomyosarkomy, mikroRNA, myomiRs, RQ-RT-PCR, génova expresia



