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Posudek na diserta¢ni praci Mgr. Jany Novackové
Vplyv geografie a subsistence na distribuciu haploskupin chromozému Y v Eurdpe a Afrike

Ptedlozend disertacni prace Mgr. Jany Novackové se zaméiuje na molekularnégenetickou analyzu
chromozomu Y lidskych populaci 1) na Slovensku a v Evropé jako celku a 2) v oblasti afrického sahelu.
K tomuto ucelu byla pouzita sada 17, resp. 19 SNP a 10, resp. 9 STR lokust (mikrosatelitit). V prvnim
pripadé¢ autorka zkoumala vliv geografie na rozlozeni haploskupin v ramci evropského kontinentu a
genetické slozeni slovenskych populaci, ve druhém pak vliv subsistenc¢ni strategie (usedli zemédélci vs.
koCovni pastevci) na diverzitu chromozomu Y v subsaharské Africe. Prace je psana tradi¢nim zplisobem,
nicméné jeji vysledky byly zcela nebo ¢asteéné publikovany v mezinarodnich ¢asopisech s IF (American
Journal of Physical Anthropology 2013; Annals of Huan Biology 2015). Vysledky prvni ¢asti ukazuji, ze
rozlozeni haploskupin pfesné odpovida geografické dispozici jednotlivych vzorki, cemuz odpovida i
statisticka vyznamnost Mantelova testu ukazujici na existenci izolace vzdalenosti. Tento vysledek
neodpovida analyze mtDNA, ktera zddnou korelaci mezi genetickymi a geografickymi vzdalenostmi
neukazuje, coz autorka vysvétluje vétsi migraci zen. Ve druhé ¢asti autorka zjistila vyznamny vliv
subsistencni strategie, ktery se projevuje vyssi variabilitou a souc¢asné niz$i diferenciaci pastyiskych
populaci. Pfestoze ob¢ skupiny sdileji nejrozsitenéjsi haploskupinu, na jejich genetickém slozeni se do
zna¢né miry podilely odlisné zdrojové populace.

Neni sporu o tom, Ze diserta¢ni prace Mgr. Novackové je svym rozsahem monumentalni, a to nejen celkove
poctem stran, ale i objemnosti materialu, laboratornich i statistickych analyz a v neposledni fadé¢ i
seznamem literarnich odkazii presahujicim 28 stran textu. Plati, Ze ¢im vic textu, tim vétsi je
pravdépodobnost formula¢nich nepfesnosti a drobnych chyb (namatkou: pokud by k mutaci konkrétniho
nukleotidu dochézelo jen jednou béhem evoluce ¢lovéka, jak se tvrdi na str. 16, neexistoval by problém
saturace sekvenci — tohle pouze piedpoklada pro vétsi jednoduchost model nekoneénych pozic [infinite sites
model]; i maximum likelihood je likelihood-based metoda [str. 23]; Sima de los Huesos neni oblast [str. 71],
ale ¢ast jeskyné Cueva Mayor; nejstar§si Homo je star$i nez 2,33 mil. let [str. 89], alesponi 2,8 mil., pokud
tuto hodnotu nepiekona H. naledi). Jakozto nerodily mluv¢i nemtizu posoudit jazykovou troven prace,
presto jsem tam dost zjevnych pieklepil nasel, ty vSak v zddném piipadé€ nesnizuji vysokou urovei prace.

K praci nemam zasadni pfipominky, jen by mozna mohla byt mén¢ deskriptivni. Tim nemam na mysli jen
pon¢kud disproporcni tvodni €ast. I Diskuse je do znacné miry popisnd, chybi mi vétsi snaha o néjakou
,.pfidanou hodnotu®. Napiiklad skute¢nost, Ze haploskupina R1a se do stiedni Evropy §ifila od Cerného
mofe (tady souhlasim s doc. Munclingerem, Ze spi§ se Sirych ruskych stepi) a haploskupina R1b

z Pyrenejského poloostrova, by se v ptipad€ n&jakych hrabost ziejmé odbyla tim, ze se holt §ifili ze dvou
glacialnich refugii. Ale tady si mizeme dovolit luxus davat tento vysledek do souvislosti se znamym
pohybem lidskych kultur. Jestlize novéjsi datovani klade Sifeni obou haploskupin do obdobi pred 5550 lety
(v Zavéru uvedeno pred 4750—-7340 lety), tj. zhruba do pfelomu stfedniho a mladsiho eneolitu, je pohyb
téchto haploskupin ze dvou protichtidnych sméri zvlastni (¢ekal bych jen migraci z Balkanu do stiedni
Evropy). Ma autorka néjakou piedstavu, které lidské kultury by mohly byt spojeny s témito pohyby?
(Mimochodem tady se ukazuje, jak zasadni je pfesné datovani divergenci a dalSich evolu¢nich pocint.)
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S deskriptivnosti souvisi i obtizna orientace v textu na str. 144145 tykajiciho se diskuze dosaznych tdajt o
diverzit¢ Y a mtDNA v subsaharské Africe. Navic porovnavani konkrétnich hodnot diverzity a Fst mezi
mtDNA, ziskanych ze sekvenci HVS-I, a Y z mikrosatelitli nema moc smysl, jde o rizné markery

S odlisnymi vlastnostmi.

Uvital bych také ptfesnéji popsané cile (napt. pouzit ¢islovani nebo odrazky). Kombinovana analyza SNP a
STR by neméla byt cilem prace, ale prostiedkem K jeho dosazeni. KdyZ uz jsme u té kombinované analyzy:
ta je samoziejme v poradku, nicméné nesdilim s autorkou jeji n¢kolikrat zminovany zavér, Ze tato analyza
ma lepsi vypovédni hodnotu. Kdyz se podivam na graf MDS zaloZeny jen na SNP (obr. 46), zda se mi, Ze
vysledky poskytuji zietelngjsi strukturu nez grafy STR a STR+SNP. To by mohlo byt zptisobeno vys$sim
stupném homoplazie STR markerti vzhledem k jejich vysoké mutacni rychlosti. Do jaké miry mohou byt
pouZité mikrosatelity zatiZeny timto potencialnim problémem? Jaky muta¢ni model byl pro STR
pouZit? V analyze se prakticky nevyskytuji vzorky z Francie a Velké Britanie, z jakého divodu? Ze
by v téchto zemich chybéla data?

Na str. 53 nerozumim vété ,,Zistili, Ze diverzita chromozému X a tieZ aj autozémov sa zvySuje so
zviacSujucou sa vzdialenost'ou od génov.*.

Posledni poznamka se tyka vétsi homogennosti MtDNA v porovnani s NRY. Vysvétleni patrilokalnosti,
typickou pro nas kulturni okruh, vypada velmi logicky. Ale: Zeny sice odchdzely s manzelem do jeho
rodiny, snatky vSak byly v pfevazné vét§iné omezeny jen na lokalni prostiedi (s vyjimkou vladnouci tfidy a
nobility). Naopak migra¢ni viny a vale¢na tazeni byly muzskou zalezitosti (pokud vojaci vyrabovali
dobytou vesnici nebo mésto, zanechali tam sviij Y, kdezto mtDNA zistala mistni). Tento model by
korespondoval s tim, ze blizkovychodni mtDNA je v evropskych populacich zastoupena méné nez
autozomalni a NRY znaky, tj. v prvnim pfipadé to vypada spis na neolitickou akulturaci, ve druhém na
démickou difuzi. NemiiZe byt diivodem pro vysSi rozdily u Y spi§ skute¢nost, Ze ma niZs§i N, neZ
mtDNA (viz také vyssi variabilitu mt uvnitf populaci v Tabulce 2)?

Zavérem nezbyva nez znovu zdlraznit, ze tato dizertace je velice kvalitni a svéd¢i o schopnosti autorky
orientovat se Vv literatufe, zvladnout fadu laboratornich metod a ziskané vysledky prezentovat v Sir§im
kontextu. PIn¢ spliuje vSechny pozadavky kladené na tento typ kvalifika¢ni prace, a proto ji plné
doporucuji k obhajobg.
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