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Predlozend disertacni prace Jakuba Ridla obsahuje tvod, cile, tii kapitoly s vysledky prace a
zavery. Cilem prace je sekvenace genomu a transkriptomu nékolika bakteridlnich druht a
bakterialnich spoleCenstev, assembly a nasledné funkcni analyza s ohledem na metabolomické

vlastnosti a vliv prosttedi.

Uvod popisuje systematicky sou¢asné piistupy studia mikroorganismi metodami sekvenovani
nukleovych kyselin. Zvlastni pozornost je vénovana piehledu dostupnych bioinformatickych
metod pro zpracovani a analyzu sekvenacnich dat. Tuto ¢ast prace povazuji za zdafilou a autor
v ni prokézal znalosti dané problematiky.

Vysledky samotného vyzkumu jsou rozdé€leny do tii kapitol. Prvni kapitola popisuje zptisob
stanoveni assembly bakteridlniho genomu Achromobacter xylosoxidans A8. Druhé kapitola se
zabyva analyzou bakteridlniho spolecenstva ekosystému dulni vody a assembly jednotlivych
genomt. Posledni ¢ast vyzkumu vyuziva metod srovnavaci metagenomiky ke stanoveni vlivu

rostlin na slozeni bakterialnich komunit.

Z vysledki je ztejmé, Ze autor splnil definované cile a dokazal vyuzit Siroké spektrum
bioinformatickych metod k dosazeni piivodnich vysledk, které byly publikovany v peer
review védeckych ¢asopisech.

K provedeni prace mam nékolik pfipominek:

e (raficka kvalita pouzitych obrazki a tabulek je nedostate¢na a v nékterych ptipadech
je kvalita obrazkl natolik Spatna, ze snizuje jejich informac¢ni hodnotu (napft. necitelné
taxony v obr 5.4).

e Seznam referenci je netplny, chybi naptiklad Kulikova et al. 2004, Miyazaky et al.,
2004 (odkazy na str. 25). U reference Strnad et al. chybi rok (str.112)



Na strané 79 jsou uvedeny Spatné odkazy na obrazky 5.2a, 5.2b, 5.3.

Obrazek 5.5 na str. 83 nepovazuji za vhodnou vizualizaci vysledkd, rozdily mezi
vzorky jsou Spatné pozorovatelné, navic legenda obsahuje vice COG kategorii, nez je

zobrazeno ve sloupcich a barvy jsou Spatn¢ rozlisitelné.

Seznam zkratek by mél byt fazen abecedné.

Dotazy oponenta k obhajobé disertaCni prace

Na str. 85 jsou diskutovany vyhody a nevyhody amplikonového a shotgunového
sekvenovani. Autor pise ,,...mezi potencidlni nedostatky shotgun piistupu patii mensi
hloubka pokryti a ptipadné nezachyceni malo ¢etnych taxond...*“. Prezentované
vysledky na str. 82 obr. 5.4 vSak ukazuji, Ze shotgunovy pfistup vedl k identifikaci
vyrazné vétsitho mnozstvi taxonti néz ptistup amplikonovy. Mohl by autor ukazat, jaka
je statisticka shoda, ptipadné rozdily mezi amplikonovym a shotgunovym piistupem,
ve smyslu celkového mnozstvi a druhti identifikovanych taxont a taxond, kde byly

detekovany signifikantni zmény pii parovém porovnani?
Byla n¢jakym zptisobem testovana moznost vzniku chimérickych kontigii pti

assembly z metagenomickych dat?

Rozttidéni sestavenych sekvenci popsanych v kapitole 4.2.3 bylo provedeno pomoci
nékolika metod. Jaka je souvislost mezi Ctyfmi grafy z obr. 4.3b a vyslednym
roztfidénim do tif skupin v tabulce 4.5? V tab. 4.5 je rovnéz ukazéano, Ze vice nez dvé
tietiny slozenych sekvenci maji primérnou hloubku pokryti vice nez 80. To vSak

neodpovida pokryti zndzornénému na obr 4.3. Mize autor vysvétlit tento rozpor?

Zaver

Mgr. Jakub Ridl ve své praci prokazal tvirci védecké schopnosti, je autorem ¢i spoluautorem

¢lankt publikovanych v €asopisech s IF a ziskal kvalitni originalni vysledky. Domnivam se,

ze ptedlozend prace spliuje pozadavky standardné kladené na disertacni prace v oboru a proto

doporucuji jeji postoupeni k obhajobé.

V Ceskych Budgjovicich 15. 8. 2016

Ing. Petr Novék, Ph.D
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