ABSTRAKT

Genové regulacni sité zodpovédné za molekuldrni regulaci vyvoje oka jsou evolucné
konzervované napti¢ mnoha organismy. Zastupci genové rodiny transkrip¢nich faktora Pax patfi mezi
nejvice konzervované zastupce téchto siti. Pax transkripcni faktory hraji klicovou roli pfi vyvoji
zasadnich soucasti oka, pricemz jednou z jejich funkci je i regulace opsinli - molekul zodpovédnych
za preménu svételného podmétu na elektrochemickou signalizaci ve fotoreceptorovych burikach.
V ramci této diplomové prace jsou zkoumany geny pax6 a pax2/5/8 jako potencidlni transkripcni
faktory regulujici vyvoj oka u modelového organismu Platynereis dumerilii.

Na zdkladé sledovaného brzkého pocatku exprese pax6 a pax2/5/8 byla testovdna mozina
role téchto transkrip¢nich faktor( v regulaci r-opsinu. Expresni analyza pax6 a pax2/5/8 u divokého
typu Platynereis je provadéna pomoci “whole mount” RNA in-situ hybridizace, spole¢né s pocatecni
analyzou Platynereis pax6 knockout linie. Ackoliv ma homozygotni mutace v pax6 letalni nasledky,
heterozygotni mutanti preZivaji a jsou schopni reprodukce. Uvadéna data naznacuji, Ze pax6
nereguluje u Platynereis geny pax2/5/8, otx a six3. Stejné tak r-opsi, tvofici r-opsin pfitomny
v dospélych ocich Platynereis, neni regulovan pomoci paxé.

Pro vyzkum potencidlni role pax2/5/8 transkripéniho faktoru v pribéhu vyvoje oka
Platynereis byl vramci této prace zaveden CRISPR/Cas9 systém. Zavedeni CRISPR/Cas9 systému
pro tento modelovy organismus bylo Uspésné ovéreno a systém byl prokazan jako schopny tvorby

mutace pax2/5/8 u Platynereis.



