Abstrakt

Paprskoploutvé ryby (Actinopterygii) jsou druhové nejpocetnéjsi skupinou obratlovci
na zemi. VétSinu jejich druhové diverzity tvoii ryby kostnaté (Teleostei), jejichz evolu¢ni
uspéch byva spojovan s celogenomovou duplikaci, ktera nastala u vzniku této skupiny, tj. po
jejich divergenci od ostatnich paprskoploutvych ryb. I pfes vzristajici pocet genomickych a
transkriptomickych studii je dosud nejvice informaci o genomech ryb zndmo na Grovni méfeni
obsaht DNA a analyzy karyotypti. Genomy paprskoploutvych a zejména kostnatych ryb jsou
znacn¢ dynamické a obsahuji pestrou skalu repetitivnich sekvenci, jejichz variabilita stoji za
pozoruhodnym rozpétim ve velikostech jejich genomt a ma vliv i1 na diferenciaci karyotypi.
Paprskoploutvé ryby jsou proto vhodnym modelem pro fadu studii, jejichz cilem je objasnit
ulohu genomové variability v procesu evoluce, morfologické a ekologické diverzifikace a
adaptace. Zejména mapovani repetitivnich sekvenci metodou fluorescenéni in situ hybridizace
(FISH) pfineslo v poslednich dvou desetiletich poznatky velice uzite¢né pfi utvareni predstav
o architektufe rybich genomt a pii feSeni nejriznéjSich evolucnich, taxonomickych a
ekologickych otdzek. Tato prace se zabyva studiem dynamiky karyotypi, repetitivnich
sekvenci a polyploidizace u vybranych druhti Teleostei a Chondrostei, jejichz ekologicko-
evoluéni charakteristiky nabizeji moznost konfrontovat tyto vysledky s komplexnéjsi
problematikou. Vedle metod konvenéni cytogenetiky bylo zahrnuto mapovani genl pro
ribozomalni RNA, retrotranspozonu a telomerickych (TTAGGG)n repetic metodou FISH a
mezidruhové srovnavaci analyzy metodou komparativni genomové hybridizace (CGH) a
genomové in situ hybridizace (GISH). Nase vysledky ukazuji, Ze dynamika a variabilita
repetitivnich sekvenci mohou hrat podstatnou tlohu v ekologické adaptaci, speciaci a evoluci
polyploidnich genomti a to i v kontrastu srelativné stabilni makrostrukturou karyotypt
(ptedevS§im diploidniho poctu chromozomi, 2n). Vysledky této prace prokazuji, Zze
molekularné-cytogeneticky pfistup je stale plodnou disciplinou, kterd je schopna vnést svétlo
do fady dosud neobjasnénych témat na urovni vztahu genomu a evoluce/ekologie rybich druhii
a ukazuje dulezitost integrace cytogenetickych/cytogenomickych dat s vysledky jinych
védeckych ptistupt.



