Abstrakt

Pro zkoumani exprese exoni a genti v organismech se pouzivaji genové expresni
¢ipy. Genové expresni Cipy jsou vytvofeny podle genomt laboratornich kment
modelovych organismi. Pro zpracovani namérenych dat se pouzivaji sumariza-
¢ni algoritmy, nejcastéji gcRMA, PLIER nebo IterPLIER. Pii pouziti expres-
nich ¢ipd pro zkouméani volné zijicich druhti jsou naméfené hodnoty ovlivnény
rozdilnosti genomti zkoumanych a modelovych organismi. Navrhujeme zlepSeni
vysledkil vyrazenim casti genomu ovlivnénych zndmymi rozdily mezi druhy ze
sumarizace. Odstranéni ovlivnénych c¢asti muze zlepsit sumarizaci, predevsim na
exonové urovni.



