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PrestoZe je prace Ivy Kulichové, jak napovida jefieng zandtena na genetickou variabilitu a
fylogeografii populaci afrického sahelu, kepazné ¥tSir¢ se zansiuje na populace Fulb a to
z pohledu dvou typicky eurasijskych haploskupinaciitondrialni DNA (mtDNA). Fulbové jsou
jednim z nej¥tSich pasteveckych etnik&a (podle gkterych autolt dokonce nej§tsSim),
prestoze v satasnosti ¥tSina zije bd’ ve neéstech, nebo usedle na venkoysou geneticky
odlisni od okolnich etnickych skupin, coZ je dentomsano jejich napadnymi evropskymi rysy,
a jak se lze d#ist v dostupnych encyklopediich, maji i odliSnékaxykulturu, zZivotni styl
I organizaci spoknosti. Geneticky vyzkum jejich populaci v zapadoafrickeahelu a
vyvozovani jejich fivodu a historie je tedy navysost zajimavym tématetemuto &elu
autorka zvolila analyzu sekvence jednoho ze dv@etariabilnich isakkontrolni oblasti
MtDNA (HVS-I), a to u 544 vzorkziskanych ze slin nebo bukalnickraétnegibuznych
fulbskych jediné (véetns dvou Songhajt) z Nigeru, Burkiny Fasd;adu, Senegalu a Mali.
Tyto vzorky byly srovnany s vice nez 5500 publikoyeh sekvencijprodem z Afriky a
Blizkého vychodu. Vzorky nesouci haplotypy naledejio obou sledovanych euroasijskych
haploskupin byly posléze podrobeny sekvenovanhoeméitochondridlniho genomuids
n¢které etrvavajici nejasnosti se zda, ze kolébkaasnych Fulb lezi na Pyrenejském
poloostro¥, ziejme¢ ve frankokantaberském refugiu, s datem vzniku rpezdnim glacialem a
prvni polovinou holocénu. Odtud naslédnigrovali gees Gibraltarskou Uzinu do severni Afriky
a na Saharu a ko#r® ve druhé polovi& holocénu s postupuijici aridizaci do pasma sahelu.
Prevazujici zastoupeni zapadoafrickych haploskumginasnich Fulb pak naznéuje, zZe jadro
migrujicich populaci tvidli muzi, kdeZto znénacéast Zen pochazela z lokalnich subsaharskych
populaci.

K vlastni praci nemam Zadné vé&jgi piipominky, az na &kolik drobnych nefesnosti je
napsanaighledré activé. Snad jen v fehledu materialu jsem p&kud tapal, ale tabulka
v priloze vSe napravila. ¥bec popis pouzitych metod by mohl byt vystgn K veétsi
piehlednosti by tejmeé prispeélo | zarazeni gkterych obrazi, nag. mapky sahelu nebo vysledny
fylogeneticky strom (btytreba ve zjednodusené podpbv/zhledem k tomu, Ze se jedna o
vnitrodruhovou genetickou analyzu, do budoucna lgaoroval pouzit misto
fylogenetickych metod spi$ metodu zaloZzenou nai temailescence. Trochu matouctibe byt i
struktura Gvodnéasti, kde po kratkém Uvodu néasleduji Cile prace aiph znovu Gvodni
kapitoly, ale to je koneckooséc osobniho vkusu. Celkéyprace ukazuje, Ze se autorka ve
studované problematice d@borientuje, demz s¥dci i rozsahly soupis citovanych pranten
¢itajici vice nez 150 polozek.

Na autorku mamékolik otazek:

1. Na str. 47 je uvedena mété rychlost synonymnich substituci (1 mutace/7&8y- plati to
jen pro HVS-1? Jsou @mutani rychlosti vztazeny na 1 bp?

2. Na téZe strannerozumim ¥té ,Jelikoz se jednalo o datovani mladych haploskuipyty
pouzity pouze vybrané sekvence z fylogenetickérarsi a ne cely strom.”
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3. Pra byly z analyzy odstramy inzerce/delece? Jde o nekodujici oblast, tundiély
nevyvolavaji posuiiteciho rdmce a jsou tedy mnohem vice tolerovanywneidujicich
oblastech. Nevidim protoistod k jejich odstragni.

4. Str. 48: do jaké miry Ize bréat spolehlivost 6%42%a ,spolehlivou”? Do jaké miry je podobna
hodnota v ,branzi“ obvykla? Navic je tam skupinkwanci, které se nepoidla priradit k Zzadné
ze znamych haploskupin. Lze ttidist nepiliS velké délce sekvence?

Dale si dovolim uvéstdkolik dil¢ich nepesnosti, na které nertéba reagovat:

str. 8 dole: snazSi dostupnost sekvenouatii generace — asi mysleno NGS? 3. generace zatim
moc dostupna neni (také str. 21)

str. 9: ,Zaadit now zjiS&né vysledky do dosavadnich poznatkFulbech zji&nych analyzami
MtDNA, Y chromozomu a ostatnich autozgm. mtDNA ani chromozom Y nejsou autozomy

Atlanticky ocean sprawnAtlantsky ocean

zenedélstvi je v praci povazovano za strategii alternativici pastevectvi (napstr. 10, 15, 17,
18, 22), ale ve skutaosti i pastevectvi pétk zengdélstvi

str. 19: reumatizmus — spravrevmatismus (zde se praygbdobré projevuiji slovenské keny
autorky, stejt jako v gipadt nazwi bazi v seznamu zkratek (adenin, tymin atd.))

str. 19:Fasciola hepatica se da napsatesky, jde o znamou motolici jaterni

str. 26: obavam se, Ze rozdil mezi koalescendiogéyetikou je jiny, nez prezentuje autorka —
oba gristupy jsou zaloZzeny nagdpokladu jedné evalai ,cesty”, alternativni drahy zohladiji
evolwni sie (v DP nespravwhozna&ované za medianové — na medianech je zaloZenadea j

z metod konstrukce siti)

str. 26: v dnesni d&huz nefastji pouzivanou metodou pragplodobré neni MP, ale
bayesovska analyza (i kniha o zakladech fylogekeétmalyzy zastaraval); neni jasné,¢pro
zarazena paséz o MP, kdyz dale pouzita ML

str. 28: délky ¥tvi ML stromu nejsou totéZ co genetické distanewjmlikelihood neni
pravdpodobnost, aledrohodnost; obecnplati, Ze ML vypgita délky tvi v jednotkach
ocekavanych substituci — genetické distance by vaqitipact byly HKY distance (ale jejich
vypocet by zde nert smysl)

str. 30: O africkém fvodu mitochondrialni Evy nesuci jen WtSi diverzita africkych populaci,
ale i to, Ze vSechny nejstarsi fylogenetické ljpau africké; ¢ekaval bych zde starsi citaci, nez
Behar et al. (2008).

str. 45: \kta ,Gelova elektroforéza je zalozena na tom, Zdeuw kyseliny maji zaporny naboj,
ktery je gimo angrny délce jejich fragment” je porekud nepesna — naboj NK je sicgimo
ameérny délce fragmeidt ale i elektroforéze se fragmenty ragdji na zaklad své velikosti, ne
velikosti naboje (kdyby to bylo jak autorka popeswetsi fragmenty by migrovaly dal, ve
skute&nosti migruji meén)



str. 48: ,DalSi L1b, ktery obsahuje mutace 16213¥63260T, ma u Fuib25 nositel.” — spravis
by mélo byt ,ve zkoumaném vzorku Fully podobre ,Krom¢ haploskupin typu L jsou Fulbové
nositeli i haploskupin s eurasijskyniypdem. Ty se ale objevuji m&nv/ nasem fipack je jich
47..." — msobi dojmem, Ze&islo 47 se vztahuje k haploskupinam, ne jedtimc

Tabulky 9 a 12: ML metoda neposkytuje intervalylspbvosti (confidence intervals), ale tzv.
»support limits* (kde 2 jednotkythto limith zhruba odpovidaji 95% konfidémimu intervalu)

Zawrem mi nezbyva, nez znovu vyzdvihnout kvalitegioZené diplomové prace i jejiipos
k poznani fivodu a historie sahelskych FullPIné ji doporu ¢uji k obhajob é a navrhuji
znamkuvybornou.
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