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Posudek na bakalarskou praci

oponentsky posudek Jméno posuzovatele: Mgr. Vitézslav Plocek

Datum: 2. 6. 2015

Autor: Albert Sokol

Ab initio predikce struktury membranovych proteinu

Prace je literarni reSersi ve smyslu zvefejnénych pozadavkul (pravidel).

Cile prace (predmét resSerse, pracovni hypotéza...)

Do hloubky popsat reprezentativni programy pro ab initio predikci trojrozmérné struk-
tury transmembranovych proteini a jeden si osvojit pro dalSi vyzkum, tedy Upravy
algoritm( a dodatecnou analyzu predikovanych model(, jako je napfiklad klastrovani.

Struktura (¢lenéni) prace:

Prace ma 38 stran, je klasicky ¢lenéna do kapitol a odpovida pozadavkim kladenym
na bakalarskou praci.

Jsou pouzité literarni zdroje dostateéné a jsou v praci spravné citovany?
Pouzil(a) autor(ka) v reSersi relevantni udaje z literarnich zdroju?

V praci bylo citovano 106 literarnich a 6 internetovych zdroja, z toho asi tfetina cito-
vanych zdroji byla publikovana v poslednich deseti letech. Tyto zdroje jsou spravné
citované.

V seznamu pouzité literatury se v8ak objevili tfi publikace, které ve vlastni praci nej-
sou pouzity (Cassarino et al., 2014; Hobohm et al., 1992; Larson a Davidson, 2000).

Pokud prace obsahuje (nadstandardné) i vlastni vysledky, jsou tyto vysledky ade-
kvatnim zpusobem ziskany, zhodnoceny a diskutovany?

Formalni aroven prace (obrazova dokumentace, grafika, text, jazykova uroven):

Formalni aroven prace je velmi dobra. V praci je velké mnozstvi obrazku, které velmi
dobfe doplhuji vlastni text.
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Splnéni cilli prace a celkové hodnoceni:

Cilem prace bylo do hloubky popsat reprezentativni programy pro ab initio predikci
trojrozmérné struktury transmembranovych proteint a jeden si osvojit pro dalsi vy-
zkum, tedy upravy algoritmU a dodate€nou analyzu predikovanych modeld, jako je
napfiklad klastrovani.

Prace je podle mého nazoru velmi dobfe sepsana. Autor na zaCatku Ctenare dosta-
teCné seznami s problematikou a tim velmi usnadni orientaci v €asti prace, ktera se
zabyva jednotlivymi predikénimi programy. Mimo jiné orientaci v textd vyrazné po-
maha bohata obrazova pfiloha. Prace je sepsana pfehledné a srozumitelné ac se
jedna o relativné slozitou problematiku.

Autor splnil cile své prace.

Autor splnil vSechny poZzadavky kladené na bakalafskou praci, a proto praci Alberta
Sokola doporucuji k obhajobé.

Otazky a pripominky oponenta:

Pfipominky:

1) Seznam zkratek — v seznamu mate jen tfi zkratky, pfitom vlastni prace jich
obsahuje vice (napf. NMR, PDB, CASP) a nékteré z nich autor v textu i vy-
svétluje.

2) V praci autor nékolikrat pouziva termin X-ray krystalografie a zaroven rentge-
nova krystalografie. Bylo by vhodné pouzivat pouze €esky preklad.

3) U obrazku €. 13 neni doplnény zdroj.

4) Format citaci - v kapitole Literatura pouziva autor trochu zvlastni systém cita-
ci. U prvniho autora pouzije nejprve pfijmeni a pak zkratku jména. U ostatnich
autor( toto poradi v8ak obraci. Navic dvou autorl pouziva ¢arku pfed spojkou
(napf.: Abagyan, R. A., a S. Batalov, 1997...).

5) Autor v textu nechava jednoslabi¢na slova na konci fadka.

Otazky:
1) Co jsou to Monte Carlo algoritmy? (viz kapitola 5.3 a 6.2)
2) Zjednodusené co je to sekvencni uzel? (viz kapitola 7.2)
3) Jak se méni Casova a zdrojova narocnost ab initio predikce struktury mem-
branového proteinu pomoci programu Rosetta v zavislosti na velikosti proteinu
(napf. mezi proteinem o velikosti 100 aminokyselin a 300 aminokyselin).

Navrh hodnoceni $kolitele nebo oponenta:

vyborné velmidobfe dobfe nevyhovél(a)

Podpis Skolitele/oponenta:




