Abstrakt

Kvasinky jsou jednobunécné eukaryotické mikroorganismy, které jsou schopny tvorby
mnohobunécnych utvart tzv. kolonif. Razné kmeny kvasinek maji za definovanych zivotnich
podminek charakteristickou morfologii kolonif. Typickym rysem pfirodnich izolatt ale
1 patogennich kvasinek je schopnost pfepinat mezi dvéma ¢i vice morfotypy. Tento déj, nazyvany
pfepinani fenotypu, pfispiva k rychlé adaptaci na zmény podminek prostied{ a souvisi casto se
zménou rezistence vuci stresu ¢i s virulenci patogent. Piepinani fenotypu lze pozorovat
1 u nepatogenni Saccharomyces cerevisiae, u které dochazi za stalych laboratornich podminek
k pfepnuti z vrascité morfologie z pfirody izolovaného kmene BR-F na hladkou morfologii
kmene BR-S. Tato zména morfologie je doprovazena zménami dalsich fenotypovych
charakteristik. Pfi transkriptomové analyze bylo zjisténo, ze kmen BR-F a BR-S se lisi genovou
expresi mimo jiné v subtelomerickych oblastech, které jsou pod kontrolou histon acetylaz
a histon deacetylaz.

V této praci jsem se zaméfila na histon deacetylazu Sir2p, ktera by mohla mit vliv na
ptepinani fenotypt u Saccharomyces cerevisiae. Pro praci byla pouzita delecni mutanta v genu SIR2
u kmene BR-S pfipravena v nasi laboratofi, ktera ma zménénou morfologii kolonii. Vysledky
naznacuji, ze kmen BR-S s deleci genu SIR2 vykazuje nékteré fenotypové charakteristiky, které se
vice podobajf vlastnostem pfirodniho izolatu BR-F, avSak ma zarovent mnohé vlastnosti podobné
hladkému kmeni BR-S. Ukazalo se, ze kmen BR-S s deleci genu SIR2 ma zvysenou frekvenci
pfepinani fenotypu. Pii ovéfovani stability morfologie kmene BR-S s deleci genu SIR2 byl
izolovan kmen s hypervrascitou morfologii a dalsimi charakteristikami podobnymi kmeni BR-F,
ktery bude vyuzity pfi studiu morfologie kolonii. Dale byl vytvofen kmen BR-S s deleci genu
SIR2 exprimujici GFP z promotoru indukovatelného galakézou, ktery bude v dal$im vyzkumu
pouzity pfi studiu diferenciace bunék v ramci kolonie.

Tato pilotni studie rozsifila nase znalosti o pfepinani fenotypu u kvasinky Saccharonzyces
cerevisiae, nicméné pro pochopeni role histon deacetylazy Sir2p na ptepinan{ fenotypt bude nutny

dalsf vyzkum.



