Abstrakt

Buchanky jsou spolu s vznasivkami a plazivkami soucésti nejvétsi a velmi druhoveé
Historie jejich vyzkumu sahéa az do pocatku 19. stoleti, kdy byly popsany prvni druhy. Od té
doby se zacala jejich taxonomie pomalu vyvyjet, pfibyvaly nové metody vyzkumu, jakoz i
taxonomické znaky, které ale mohly byt i do jisté mity nejednoznacné ¢i matouci. Béhem
poslednich desetileti se staly dostupnymi molekularn¢€ genetické techniky sekvenovani DNA,
které nabidly taxonomim novou nezévislou metodu. Tato prace obsahuje studie tykajici se
morfologie, taxonomie, ekologie, moznosti kolonizace a rozsifeni buchanek, pfiCemz
jednoticim prvkem téchto praci je praveé vyuziti molekuldrnich metod.

Kapitola 1 shrnuje zékladni znalosti o taxonomii, morfologii a biologii buchanek a
tvoti tim ivod pro nasledujici ¢asti obsahujici Ctyfi studie pfedstavené formou samostatnych
publikaci. Taxonomie buchanek rodu Cyclops je zalozena ptfevazné¢ na morfologickych
znacich, které vSak nékdy mohou byt nejednoznacné. Zaroven se zde vyskytuji nékteré
problematické skupiny druhi. Kapitola 2 tak predstavuje unikatni vysledky prvni
rekonstrukce fylogenetickych vztahli patnacti druhti buchanek rodu Cyclops, ktera ja zaloZzena
na rozsahlém souboru sekvencnich dat Sesti jadernych a mitochondridlnich genti. Navic jsou
zde shrnuty morfologické znaky klicové k rozliSeni vSech téchto druhti. Kapitola 3 se zabyva
srovnanim mitochondridlni sekven¢ni variability u dvou druhii koryst: buchanky Eucyclops
serrulatus a perloocky Daphnia longispina z horskych jezer ve vychodni Evropé.
Diskutovany jsou také schopnosti Sifeni a kolonizace obou druhii. Kapitola 4 nastoluje
otazku kosmopolitniho rozsifeni a moznosti antropogenniho zavleceni sladkovodniho druhu
buchanky Macrocyclops albidus. Tento problém je opét fesen s vyuzitim molekularnich a
morfologickych metod. Posledni clanek predstaveny v Kapitole 5 je zaméfen na
zapadoaustralské druhy buchanky Diacyclops ze skupiny alticola. Moznost velikostni
diferenciace a monofylie této skupiny je oveéfovana na zdkladé molekularnich dat sekvenci
DNA. Zavérecna Kapitola 6 shrnuje metody vyuzitelné pii studiu klanonozctl, pificemz

specialni pozornost je vénovana technikdm sekvenace DNA.



