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Karcinom pankreatu (CP) je velmi zavazné onemocns tSinou infaustni
prognoézou (pimérné 5-leté peziti < 5%), vysokou mortalitou a zvySujici se dwemci
v populaci. v sotasné dob neexistuje zadny spolehlivy nastroj ani markererkby
s dostaténou specifitou a citlivosti diagnostikoval toto emacreni v jeho¢asnych stédiich.
Pacienti s CP v dabdiagn6zy tak byvajéasto ve Spatném zdravotnim stavud#&Enemiva
vyrazny W&inek. Z€chto divodi se klade stale &Si diraz na nalezeni vhodnych
molekularnich markér ato zejména pro zlepSeni diagndézy a odhad pmygndednim
z takovych marker jsou mikroRNA, 21-23 nt dlouhé jediezcové nekodujici RNA,
potencionald vyuzitelné jak v diagnostice a ke stanoveni pragndak i ke sledovani
prabéhu onemoceéni, predikci odpovdi na l&bu nebo navrhu novych débnych terapii.
Vzhledem k tomu, Ze je jen mélo paciemdikovano k operaci, odb vzorki pro nasledna
vySeteni se provadi biopsii tenkou jehlou pod kontraadoskopické ultrasonografie (EUS-
FNA) a to za delem potvrzeni CP nebo stanoveni diagnozy chronieikreatitida. Bzne
jsou tyto vzorky zpracovavany pouze jako cytologigkeparaty, ale sloZj§i molekularg-
geneticka vyséeni, jako je stanoveni hladin miRNA, vyZadu§itsi mnozstvi tkah Odker
takového vzorku se v rutinni praxi neprovadi a dyge krong zrucnosti a zkuSenosti |eka
také volbu vhodné bioptické jehly atechniky é&db Navic uspSnost molekularnich
vySeteni pankreatické tk&nbyva nizSi v porovnani s ostatnimi tkém a tak spravna volba
postupu izolace nukleovych kyselin (NK) a naslednyanalyz ¥etné pouZzitych kifi je
klicova.

Cilem této prace bylo zoptimalizovat cely postupoatihéru vzorki, pies izolaci NK
a syntézu cDNA aZ po analyzu mutaci gédRAS a hladin vybranych miRNA ze vzatrk
tkane pankreatu ziskanych pomoci EUS-FNA zd&elém nalezeni prognostickych
a diagnostickych miRNA. Vysledky molekul&rgenetickych analyz (vykky gPCR a PCR
a zastoupeni mutované DNA) u 65 vabrkadorovéci zargtlive tkare pankreatu byly
korelovany s parametry oé&tu (typ jehly, technika, velikost vzorkufimés krve, lokalizace
a velikost nadoru) a figobem extrakce NK aipravou cDNA (fizné kometni Kity).
Nasled’ byl stanoven optimalni postup a na podsképiteseti vzorik bylo provedeno
stanoveni hladin vybranych miRNA s potenciogalprognostickym a diagnostickym
vyznamem.



