Abstrakt:

Karcinom pankreatu (KP) je velmi zavazné onemda€is g@tiletym prezitim mensim
nez 5 %. V sotasné dob neexistuje zadny spolehlivy nastroj pro diagnézB «jeho
casnych stadiich. Pacienti v dotliagndzy tak byvajtasto v pokréilém stadiu onemocmi a
lé¢cba nemiva vyrazny dinek. Z €chto divodi se klade stale &Si diraz na nalezeni
vhodnych molekularnich znak ato zejména pro zlepSeni diagnézy a odhad pmygno
Jednim z takovych naphych znak jsou miRNA. Jejich analyza v tkani pankreatu je al
slozity proces. Hlavnimi/odem je velmi malé mnoZstvi vzorku ziskaného tgtkovou
biopsii adale pak samotny charakter pankreatick&i ze které byva uggnost
molekularig-genetickych vySééni vyrazg nizSi v porovnani s ostatnimi tkémi. DalSim
negativnim faktorem je z#iaa heterogenita tk&ndiky které se zastoupeni nadorovychdiun
v riznych ¢astech vzorkuasto liSi. A tak vhodna volba postupu izolace nowjeh kyselin
(NK) a naslednych analyzcgtre kvantifikace nadorovych bék ve vzorku je pro spravné
stanoveni hladin miRNA zcela ktiva.

Tato prace je za#iena na optimalizaci celého postupu stanoveni hlaiiRNA
z bioptickych vzork pankreatické tk&h zahrnujici izolaci NK, kvantifikaci nadorovych
burgk pomoci stanoveni mutaci v genu KRAS, syntézu cDiNAnalyzu hladin vybranych
miRNA metodou gPCR. Dil kroky byly hodnoceny na zakladnnozstvi ziskanych NK a
vytéZku a kvality PCR produlit amplifikovanych z DNA a cDNA templéat Funknost
celého postupu pak byla &ena analyzou genu KRAS, dvou miRNA (miR-21 a miRj10
a referednino genu RNUG6b na souboru 110 bioptickych vaaskisgSnosti 100 % (KRAS
amiR-21), 99 % (RNU6b) a 93 % (miR-10b). Piidase tedy vyvinout a @it ucinny
postup

pro rutinni kvantifikaci miRNA z bioptickych vzoikikant pankreatu.
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