8. Zavér

Béhem svého studia jsem prii statistickém zpracovani dat z genetickych experi-
ment zmapoval 16 lokust a stanovil tfi epistdze. Z toho poctu bylo deset lokust
a viechny epistdze zapojeno do regulace produkce imunoglobulinu E po infekci
my$i Leishmania major, Sest se podilelo na regulaci produkce interleukinu-2 po

stimulaci bunék in vitro.

Na Oddéleni molekuldrni a bunééné imunologie Ustavu molekularni genetiky AV
CR v Praze byla pomoci rekombinantnich kongennich kmen® my$i zmapovéana
a publikovana poloha 17 lokust, které kontroluji odpovéd k infekci parazitem
Leishmania major (shrnuti v Lipoldova et Demant 2006) a 17 lokusd, které
modifikuji aktivaci lymfocyti (Gastecné shrnuli van Wezel et al. 2001). Celkem
umoznil tento model prozatim stanoveni polohy vice nez 100 gent (¢astecné shr-
nuto v Lipoldova et Demant 2006, van Wezel et al. 2001, Miillerova et Hozak

2004).

Presnou pelohu gentl, mapovanych na Oddéleni molekularni a bunééné imunolo-
gie, bude mozno prokazat po dokoncCeni rekombinantniho mapovani a funkéni
analyzy. Je také znamo, ze mnohé z lokusii, které kontroluji vnimavost k infekci
Leishmania major, se prekryvaji s lokusy, které kontroluji vnimavost k jinym
infekcim. To naznaduje, Ze mnohé z téchto genti bud kontroluji odolnost vici vice
patogenim, nebo v téchto segmentech existuji shluky funkéné piibuznych genid

(Lipoldova et Demant 2006).

Gen Scci (Ptprj), identifikovany za pomoci RCS mysi, se podafilo prokazat i
na molekularni drovni v NKI v Amsterodamu, byl nalezen jeho lidsky homolog
PTPRJ (Ruivenkamp et al. 2002) a byla popsana jeho uloha pfi kontrole nado-
rového bujeni. Jini autofi (Iuliano et al. 2004) ukazali, Ze mutace tohoto genu se

vyskytuje i v jinych typech nadora.
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Na zavér mizeme konstatovat, Ze geneticky model rekombinantnich kongennich
kmeni lze povaZovat za vysoce perspektivni a v blizké budoucnosti pro poznévani

molekularniho pozadi dlouhé fady genetickych chorob za zcela neodmyslitelny.

Stanovenych cil se béhem studia podafilo dosdhnout.
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