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Mapovani genu pro kvantitativni znaky a stanovovani jejich epistazi
u rekombinantnich kongennich kmena mysi.

Préace byla napsana v pod vedenim skolitelky doc. Marie Lipoldové, CSc. z Ustavu mo-
lekuldrni genetiky AV CR, v.v.i. Je zalozena na t¥ech publikacich v odbornych ¢asopisech,
coz zpusobuje také prirozené clenéni textu. V ramci standardniho ¢lenéni (Uvod, Cil prace,
Materidl a metody, ...) jsou kapitoly vénovény vzdy tfem tématum, souvisejicim spolu
ponékud volné — odpovida to zaméreni publikaci. Dvé témata se vztahuji ke genetice mysi,
tieti se zabyva kvalitou statistiky v ¢lanich v biomedicinskych ¢asopisech.

7 hlediska statistiky a jejich aplikaci je nejzajimavéjsi kapitola 3.2 Pravdépodobnostni
pomeéry pri tvorbé RCS a kapitola 5.6 Statistickd analyza dat. V prvni z nich jsou aplikovany
poznatky z teorie pravdépodobnosti, zalozené na takzvané kombinatorické pravdépodob-
nosti. To je v pravdépodobnostnich modelech aplikovanych v genetice nejcastéjsi postup.
Zde je pouzit bézny predpoklad nezavislosti jednotlivych udélosti, coz by mozna stélo za
kratkou diskusi.

Ke kapitole 5.6 Statistickd analyjza dat:

Vétsina zde pouzivanych procedur vyzaduje nezavislost pozorovanych jedincu. Podle
mého, tak jak rozumim popisovanému sbéru dat, je tento pozadavek v takovychto studiich
tézko dosazitelny. Je pravda, ze pri rozsahlych souborech dat slaba forma zavislosti casto
prilis neovlivni asymptotické vlastnosti statistickych procedur, presto mi v praci chybi
diskuse na toto téma.

Zde pouzivand verze NCSS (z roku 1992) je v dnesni dobé, kdy softwarové spolec¢nosti
dodavaji kazdorocné zdokonalované verze svych systému, jiz ponékud zastarala. Existuje
sice novéjsi verze NCSS, ale ani tu bych pro préaci s takto rozsahlymi daty a slozitymi
modely nedoporucoval. Moderni postupy v NCSS vesmés nejsou zahrnuty, tento software
navic neumoznuje tvorbu vlastnich procedur. Pro¢ autor nepouzil néktery z aktivné se
rozvijejicich noveéjsich statistickych balicku? Mezi nejkvalitnéjsi a nejoblibenéjsi programy
dnes patii velmi vykonny a volné Siteny program R, ktery umoznuje zna¢nou volnost pii
tvorbé programu a nabizi Sirokou fadu knihoven volné dostupnych na internetu.

V préci se pracuje s rozsdhlymi modely obsahujicimi mnoho (fadové sta) vysvétlujicich
proménnych. To je velmi netrividlni problém, se kterym se v aplikacich potykdme velmi
casto. Ukolem je navrhnout jednodussi model, ktery vsak bude obsahovat vSechny pod-
statné vysveétlujici proménné. Autor pouziva postupu postupného vyluc¢ovani proménnych
z modelu. Zde je ale nutné bedlivé hlidat vyslednou hladinu testu vyznamnosti, protoze
vylucovani je provadéno tolikrat, kolik markertu sledujeme (provadi se tedy takzvané mno-
hondsobné testovani), a v kombinaci s vicekrokovou analyzou pak hrozi, ze skute¢nd hladina
spolehlivosti je mnohem vyssi nez deklarované.



Alternativou by mohlo byt budovani modelu odspodu rovnou ve zobecnéném linearnim
modelu. Tim by na zacatku nebylo nutné celkovy model rozdélovat na podmodely a
provadeét vicekrokové postupy.

V soucasné dobé jiz existuje bohaté rozvinutd oblast matematické statistiky zabyvajici
se vybérem modelu v piipadé, ze moznych vysvétlujicich proménnych je velky pocet, ale da
se ocekavat, ze jen mald cast z nich je vyznamnd. Tyto postupy se daji najit pod klicovymi
slovy ,,sparse estimator®, ,,lasso, ,,penalized regression®. V praci pouzité metody jsou pieci
jenom starstho data a nereflektuji moderni vyvoj matematické statistiky a jejich aplikaci.

Autor upozornuje na problémy a nedostatky v pouzivani statistiky v biomedicinskych
casopisech (a nejen v biomedicinskych!). Jde o véc bezesporu potiebnou a uziteénou. Ne-
navrh experimentu, nevhodné volba metod, nevhodna interpretace vysledku. Zde nezbyva
nez doufat ve vyvoj ,pouceni“ autoru a redaktoru nékterych ¢asopisu.

Dorbné preklepy a piehlédnuti

Strana 6, 2. a 3. fadek zdola: Namisto desetinnych ¢arek, jak je v textu bézné, jsou
uvedeny desetinné tecky:.

Strana 15, 9. fadek zdola: namisto vyrazu mnoZinu patii ziejmé vyraz mnozina.

Strana 31, tabulka 11: ve slové nepripadné chybi pismenko.

Nakonec ocenuji autorovo rozhodnuti pouzit pro sazbu disertac¢ni prace systému TEX.
Zejména cCitelnost vzorcu se tim znacné vylepsila.
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