Abstrakt

DNA methylace je epigeneticky mechanismus, ktery ovliviiuje Groven exprese gentl.
Methylace je fyziologickd u imprintovanych gent, kdy je zaddané, aby se exprimoval gen
pochazejici pouze od urcitého rodice. Pokud dojde k poruse DNA methylace v téchto genech,

mohou se rozvinout riznd onemocnéni.

Predmétem této prace bylo stanoveni urovné methylace genit H19 a KCNQ1OT1, které
se nachazi na kratkém raménku 11 chromosomu v oblasti 15.5. Cilem této prace bylo vysettit
methylacni zmény téchto genti u nefroblastomi, feochromocytomt a paragangliomt, zjistit
jaké zmény cilovych gentl se v oblasti vyskytuji a rozdélit vySetfené vzorky do skupin podle

zjisténych zmén.

Soubor nefroblastomil jsme rozdélily do celkem 3 skupin, dle methyla¢nich zmén
genll a porovnaly jsme je s podobnou studii Scott et al. 2012. Soubor feochromocytomu a
paragangliomtl jsme dle nalezenych zmén v methylaci genl rozdé€lily na celekem 4 skupiny.

Nalezené zmény jsme srovnaly s vyzkumem Margetts et al. 2005.



