Sekvenovani DNA je molekularné genetickd metoda, jejimz vystupem je udaj o potfadi a druhu
nukleotidl ve vzorku deoxyribonukleové kyseliny (DNA), molekuly nesouci genetickou informaci.
Tento idaj ma casto klicovou hodnotu pro mnoho odvétvi; vyzkum, zdravotnictvi, primysl,
kriminalistiku a dal$i. Dlouhou dobu byla k sekvenovani pouzivana témet vyhradné metoda vynalezena
Frederickem Sangerem v 70. letech minulého stoleti, ktera vyuZziva upravené nukleotidy, jejichz zatfazeni
do fetézce DNA bréani jeho dal$imu prodlouZeni. Syntéza DNA v jejich pfitomnosti dd vznik smési
rizné dlouhych fragmenti, které jsou elektroforeticky rozdéleny podle délky a z vysledného gelu je
odectena sekvence. Protoze s sebou princip této metody nese jistd omezeni (m.j. nizky vykon a malé
pokryti cilové oblasti), je v posledni dobé vynakldddno znacné usili na vyvoj alternativnich metod
sekvenovani. Tyto metody, souhrnné¢ nazyvané sekvenovani nové generace ("next-generation
sequencing" - NGS), vyuzivaji rozli¢né technologie k ptekonani limiti Sangerova sekvenovani.

Tato prace pojednava o nejvyznaméjsSich NGS metodach a zamétfuje se na moznosti jejich vyuziti pti
sekvenovani prestaveb genii pro imunoglobuliny a T-bunééné receptory, coz je oblast se znacnou
klinickou relevanci v oborech jako je imunologie ¢i hematologie.
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