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Abstrakt 

Šestý lidský herpesvirus (HHV-6) je komplexem dvou blízce příbuzných DNA virů: HHV-

6A a HHV-6B. Primoinfekce probíhá už v raném dětském věku ať již ve formě šesté 

exantémové nemoci, nebo asymptomaticky. Oba viry HHV-6 jsou schopny se 

rekombinačními mechanismy integrovat do lidského genomu. Tato vlastnost je vzhledem 

k ostatním lidským herpetickým virům jedinečná. Tato diplomová práce se věnuje studiu 

Ci-HHV-6 ve zdravé populaci a ve skupině s maligním onemocněním. Testovali jsme 812 

pacientů s maligním onemocněním a 420 osob ze zdravé populace. Přítomnost HHV-6 

DNA jsme určili pomocí real-time PCR, lokalizaci integrace viru jsme pak detekovali 

pomocí fluorescenční hybridizace in situ (FISH). Srovnávací studií jsme nezjistili 

statisticky významný rozdíl ve frekvenci Ci-HHV-6 u pacientů s maligním onemocněním 

(1,11%) a zdravé kontrolní skupiny (0,95%) (P=0,8). U potvrzených integrací jsme dále 

prokázali dědičnost tohoto fenoménu u rodinných příslušníků. Pomocí FISH jsme 

lokalizovali Ci-HHV-6 do telomerických oblastí chromozomů 2 a 18. Otestovali jsme také 

tvorbu virových proteinů u nosičů Ci-HHV-6 pomocí detekce mRNA. V rámci této práce 

jsme provedli první epidemiologickou studii výskytu Ci-HHV-6 v populaci zdravých dárců 

v České republice a zavedli jsme nové metody k lepší charakteristice tohoto fenoménu. 


