Stfedni Evropa na sever od Alp byla kolonizovana jednou z balkanskych haplotypovych
linii raka kamenace Austropotamobius torrentium po konci posledni doby ledové. V povodi
Dunaje a Ryna je rak kamenac povazovan za puvodni druh. Plvod populaci v povodi Labe
je stale diskutovan, fada recentnich evropskych praci zabyvajicich se rozSifenim rakd udava
raka kamenace v povodi Labe jako nepavodni druh.

Hlavnim cilem mé prace bylo zhodnotit otazku puvodu raka kamenace v povodi Labe
pomoci popisu rozloZeni genetické variability, kterd dosud nebyla v povodi Labe u raka
kamenace studovana. K tomuto ucelu byl pouzit 617 pard bazi dlouhy uUsek
mitochondrialniho genu malé podjednotky | cytochrom c¢ oxidazy. Variabilita tohoto markeru
je u populaci na sever od Alp snizena, coz souhlasi s pfedpokladem rychlé kolonizace po
skonc&eni posledni doby ledové. Nalezena haplotypova diverzita je nicméné dostatecna pro
zodpovézeni dané otazky. Mezi 22 populacemi z povodi Labe byl nalezen jeden dominantni
a tfi vzacné haplotypy. Jedinci z izolovaného Luéniho potoka v Podkrkonosi maji haplotyp,
ktery byl dosud nalezen jen ve stfednim Slovinsku, a tato populace je pravdépodobné
introdukovana. Krom toho byly nalezeny dva vzacné haplotypy z nichZ jeden se vyskytuje
kromé& povodi Labe také v jiznim Némecku a druhy je pro povodi Labe unikatni. PocCet a
rozlozeni vzacnych haplotypl v povodi Labe je velmi podobny jako v ¢astech povodi Dunaje
a Ryna na sever od Alp, coz podporuje predpoklad pfirozeného pavodu vétsiny populaci raka
kamenaCe v povodi Labe. NejpravdépodobnégjSim scénafem osidleni povodi Labe je
prekonani rozvodi Labe a Dunaje v Ceském lese a nasledna kolonizace povodi Labe stejnou
kolonizaéni vinou, ktera osidlila celou ¢ast arealu na sever od Alp.

Z dlvodu zjisténé malé variability studovaného useku genu COI jsem se v druhé Casti své
prace pokusil zvysit rozliSeni dat, ktera by ale zaroveri méla byt srovnatelna se starSimi Gdaiji.
Proto jsem se pokusil nalézt protokol umoznujici amplifikovat a osekvenovat vyrazné delSi
usek studovaného genu (COIl). Kombinace primerl pouzité pro tento gen v jinych pracich
zamérenych na raky se nicméné neukazaly jako vhodné, amplifikovaly jaderné pseudogeny
mitochondridlniho genu COI. Pro budouci prace studujici genetickou diverzitu raka severni

Casti arealu raka kamenace by mély byt pouzity variabilngjSi markery, napfiklad mikrosatelity.



