
ABSTRAKT

V současné době prob́ıhá intenzivńı výzkum použit́ı genetických polymorfizmů pro

analýzu degradovaných vzork̊u, identifikaci a určeńı př́ıbuznosti. Daľśım výzkumným

ćılem je rozš́ı̌reńı možnost́ı forenzńı genetiky směrem k determinaci biogeografického

p̊uvodu a s ńım spojených fenotypových charakteristik, jako barva oč́ı, vlas̊u a pleti.

Prvńı část předkládané práce se zabývala zpracováńım studie založené na vyšet-

řeńı populačńıho vzorku z České republiky pomoćı sady marker̊u Investigator DIP-

plex (QIAGEN, Německo) obsahuj́ıćı 30 autozomálńıch inzerčně-delečńıch polymor-

fizmů. Diskriminačńı śıla (Power of Discrimination - PD), která udává pravděpodob-

nost, že dvě náhodně vybrané osoby nebudou mı́t stejný genotyp, pro celou sadu

dosáhla hodnoty 99,9999999999%. Tato část studie dospěla k výsledku, že uvedená

sada marker̊u je vhodná jako doplňkový panel marker̊u pro forenzńı identifikaci a

určováńı př́ıbuznosti v české populaci.

Druhá část předkládané práce představuje studii na středochorvatském populačńım

vzorku pomoćı sady Mentype Argus X-8 (QIAGEN, Německo) obsahuj́ıćı 8 poly-

morfizmů krátkých tandemových repetic na chromozómu X (X-STR) rozdělených

do 4 vazebných skupin. PD celé sady marker̊u bylo 99,9999% u mužských vzork̊u a

99,99999999% u ženských. Tato sada marker̊u může být použita ve středo-chorvatské

populaci jako doplňuj́ıćı sada pro určeńı př́ıbuznosti a identifikaci.

Daľśı část práce byla věnována populačńı studii se sadou Decaplex X-STR obsa-

huj́ıćı 10 marker̊u X-STR, rovnoměrně lokalizovaných podél chromozómu X (kromě

páru DXS6809-DXS6789). PD celé sady dosáhla 99,999% u muž̊u a 99,9999999%

u žen. Dle výsledku této studie lze sadu Decaplex X-STR považovat za robustńı a

vhodnou pro použit́ı ve forenzńı genetice a př́ıbuzenské analýze v České republice.

Posledńı část předkládané práce se týkala výběru sady marker̊u pro určováńı

biogeografického p̊uvodu a barvy oč́ı. Výsledkem populačńı studie a statistického

modelováńı byl výběr 5 jednonukleotidových polymorfizmů: rs16891982, rs1426654,

rs7495174, rs12913832, rs916977. Přesnost predikce barvy oč́ı této sady SNP dosáhla

98,4%, biogeografický p̊uvod byl určen správně ve 100% př́ıpad̊u.
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