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Prace Bc. Vita Hubky se zabyva praktickou vyuzisth genetickych markerpfi
taxonomii rodu Aspergillus a stasré poukazuje na uité nevyhody jejich nekritického
vyuzivani. Neméh dulezitou sodasti prace je revize identifikace p&me rozsahlého
souboru izold&t s pomoci tzv. polyfazového fiptupu. Prace je iphledna, dvod do
problematiky vystizny a je definovan jasny cil. Exmentalni ¢ast obsahuje popis
jednotlivych pracovnich postipa materidlu pdebného Kk jejich realizaci. Vysledky jsou
shrnuté do dvouwasti ve kterych jsouiphledr prezentovany a soéasré jsou gilozeny
manuskripty v impaktovanyatasopisech obsahuji¢ast vysledk.

Cela prace je psana srozumitela ¢tivé bez zjevnych gramatickych nedostat&
pieklepi. Rozsah a kvalita prace odpovida spiSe préacitdisgrnez diplomové a nabizi se
otazka podilu diplomanta na provedeni vSech exmgarimV kazdém pipact je treba klads
zhodnotit zejména systematickyigiup kieSeni dané problematiky. Je vzacné, aby dosazené
vysledky v Uprav metodiky byly jest dale vyuZity ve stejné praci a v takovém rozsahu.
Podrobna revize 178 izotatje obdivuhodna otemz mimo jiné sédéi také publikace
v Medical Microbiology. Tato revize nejen sbirkowyizolati spol€n¢ s navrzenou Upravou
metody taxonomické identifikace na zalkiakvence genu benA ma velky prakticky vyznam
nejen z pohledu rodu Aspergillus, ale obegmo taxonomickou identifikaci s vyuzitim
molekularni genetiky. Nekritické vyuZivani genefick market v taxonomii je totiZz¢asto
pricinou chyb a nespravnosti. Tyto se pak bohuzeljvodu velmi rychlého rozBvani
molekularni genetiky do dalSich oldipprejimaji dale a dochazi takéni nespravnych udaj

Formalreé si neodpustim dvpoznamky. Prvni se tyka upést od kontroly kvality
izolované DNA ,kwvili konstantnim vysledkm* (viz str. 26) — v pipac, Ze je izolovana
DNA vyuzivana pro ¥tSi mnozstvi nakladnych experimémebyva tento postugips bézny.
Druha se tyka uvéaai jakéhosi ,hybridniho" ozrigni koncentrac&i mnoZzstvi primei
formou ,pM/ul* (viz str. 26) — neni jasné zda sean@ o koncentraci pikomolarrd o
mnoZzstvi v pikomolech na mikrolitr.

Dopliujici dotazy:

1. Jak velky je podil diplomanta na vSech provedereygherimentech? (kultivace, PCR
amplifikace, analyza amplikdnnavrh a analyza sekvenci prirher DNA — krong
izolace DNA)

2. Na zaklad ¢eho byla vybrana metoda pro izolaci DNA z plisnjfoBoy mozné
pouzit jakou alternativni metodu lyzy bék a izolace DNA?

3. Na zaklad ¢eho byla vybrana metoda ,Minimal evolution” pro tsegni
fylogenetickych strorivkladogrant?



4. Byla u vSech 178 izolatprovedena analyza vSech pouzitych genetickych ena(kiz
Tab. 3.1 na str. 32)? U mnoha izdléhybi jak¢islo ,accession number” tak symbol
genu — znamena to tedy, Ze tato analyza nebylagemna?

5. Na zaklad ¢eho byla nahrazena degenerovana pozice V a R epriBen9Brev za
Inosin? Pro nebyly nahrazeny népvedle lezici degenerované pozice R a S? Jaké by
byly dalSi moznosti nahrady degenerovanych baak aijvys¥tlujete pozitivni efekt
pouziti inosinu na specifitu PCR?

6. Bylo mozné v sekvencich markdiTS a benA sledovatjaké sekvetni podobnosti
(,patterns®) u izolai z klinického materialu pacieins invazivni aspergil6zou?
Nalezeni podobného ,markeru“ by mohlo mit velkynidky vyznam v diagnostice.

Hodnoceni:
Praci hodnotim jako velmi kvalitndloporuéuji ji k obhajolg a hodnotinvyborné (1).
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