Predmétem této prace byly molekularné genetické charakteristiky Gtyf typd nador(l ledvin (papilarni
renalni karcinomy [PRK], tubulocystické renalni karcinomy [TRK], pseudorozetovy renalni karcinom
[PRRK] a neklasifikovatelné renalni karcinomy [NRK]) a dvou typ( nador(l testes (testikularni adultni
typ nadoru bunék z granulézy [ATGCT] a inkompletné diferenciované ,,sex cord“ gonadalni stromalni
tumory [ISCST]).

V pfipadé TRK byla studovana aktivita signalnich drah G€astnicich se angiogeneze s cilem posoudit
vhodnost pouziti antiangiogennich terapeutik k 1éché TRK. Exprese klicovych genl téchto drah byla
analyzovana na urovni mRNA pomoci Real-Time RT PCR. U TRK a PRK byl studovan metylacni
profil 24 tumor supresorovych genl s cilem posoudit pfibuznost téchto nador(l. Pfipadné nalezené
rozdily by bylo moZno pouzit v diferencidlni diagnostice. U PRRK a NRK byly detekovany
chromozomalni aberace pomoci array-CGH s cilem nalézt specifické aberace vyuZitelné opét v
diferencialni diagnostice. Déle byla ovéfovana specifita mutace genu FOXL2 ¢.402C>G pro ovarialni
ATGCT studiem vyskytu této mutace u testikularnich ATGCT a ISCST.

Nameérené hladiny mRNA u TRK ukazuji, Ze u Zadne ze zkoumanych signalnich drah nebyla zvysena
aktivita. Klastrova analyza ukazala podobnost metylacnich profildl TRK a PRK. Pomoci array-CGH byly
u PRRK a NRK odhaleny unikatni, dfive nepopsané kombinace chromozomalnich aberaci. Mutace genu
FOXL2 ¢.402C>G nebyla u nasich testikularnich ATGCT a ISCST nalezena.



