Diplomova préace se zabyva plvodem nasich populaci a studiem genetické variability populaci bobra
evropského (Castor fiber) na vétsiné jeho areélu rozsifeni. Podafilo se ndm shroméazdit vzorky DNA z
naSich populaci, reintrodukované populace z ruské Kirovské oblasti a vSech evropskych a asijskych
refugii. V 19. stoleti byl bobr evropsky vinou pfiliSného lovu téméF vyhuben na celém Gzemi Eurasie.
Toto kritické obdobi preCkal jen v osmi refugiadlnich oblastech. V této dobé uz prezivalo jen asi 1 200
jedincl. Diky ochrané a reintrodukcim se do dnesni doby populacni stavy opét vyrazné zvysily na vice
nez 640 000 jedincl. Je tedy evidentni, Ze populace bobra prosly vyraznym snizenim stavi
(bottleneckem). Na naSem Uzemi byli bobfi v 18. stoleti zcela vyhubeni. Diky migraci ze sousednich
statli a reintrodukénim programdm se k nam vsak zacinaji od 80. let 20. stoleti vracet. O plvodu bobrd v
Ceské republice se toho pFili nevédélo. Ukazalo se, Ze se na naSem (zemi vyskytuji jedinci
francouzského, némeckého, norského a vychodoevropského plivodu. U Zadného ceského bobra nebyla
objevena sekvence kanadskych bobrd.

Studiem mikrosatelitovych lokusl (u evropského bobra byly pouzity poprvé) a kontrolni oblasti
mitochondrialni DNA jsem zjistila velké diference mezi jednotlivymi populacemi. Celkovéa variabilita
téchto genetickych markerl je ale velmi nizka (maximalné 4 haplotypy CR mtDNA a 1 — 7 alel na
lokus). To odpovida vyraznému bottlenecku, ktery snizuje vliv genetického toku, naopak zvysuje vliv
genetického driftu a tim se v jednotlivych populacich udrzZely alternativni alely. Kromé haplotypt dfive
popsanych z refugii jsme v Bélorusku a Rusku nalezli i Sest zcela novych, coZz by mohlo naznaCovat
Vetsi variabilitu v téchto oblastech.



