Abstrakt

Tato disertacni prace se zabyva biologii bakterialniho ribosomu u gram pozitivni
bakterie Bacillus subtilis a zahrnuje studium obou jeho slozek — ribosomalni RNA (rRNA)
a jednoho z ribosomalnich proteind. Prvni ¢ast popisuje studium regulace syntézy rRNA.
Druhé ¢ast popisuje identifikaci a charakterizaci nového ribosomalniho proteinu kédovaného
genem ybxF.

Hlavnim regulaénim mechanismem tvorby rRNA v buiice je regulace transkripce na
urovni iniciace. Inicia¢ni nukleosid trifosfaty (iNTP) jsou dilezitym regulatorem iniciace
transkripce na promotorech pro rRNA. Fyziologicky se ménici koncentrace iNTP ovliviiuje
aktivitu RNA polymerdzy (RNAP) na téchto promotorech. Takové promotory obecné
oznacujeme jako ,,senzitivni®. Nejvice znalosti o této regulaci bylo doposud ziskano ze
studia bakterie Escherichia coli, kde je klicova pro tuto regulaci promotorova sekvence.
Avsak pravidla vztahujici se na sekvenéni pozadavky takto regulovanych promotorli u gram
negativni bakterie E. coli nejsou platna pro promotory gram pozitivni bakterie B. subtilis,
nebot’ jejich sekvence se diametralné 1isi. V ramci diserta¢ni prace jsme u B. subtilis, pomoci
in vitro a in vivo ptistupl urcili promotorové sekvenéni elementy zodpovédné za senzitivitu
promotort pro rRNA a dalsi vybrané geny ke koncentraci iNTP.

Druha ¢ast prace se zabyva objasiovanim bunééné role proteinu YbxF. Jiz dfive jsme
prokazali, ze gen ybxF, ktery tento protein koduje, je u B. subtilis soucasti vysoce
konzervovaného streptomycinového (str) operonu, ktery zahrnuje nepostradatelné geny pro
ribosomalni proteiny a elongacni faktory. Kombinaci genetickych a biochemickych metod
a fluorescenéni mikroskopie jsme ukazali, ze se protein YbxF, ackoliv neni nezbytny pro
rast bakterie, vaze na ribosom v prib&éhu exponencialni ristové faze a to na jeho velkou
podjednotku (50S). Na zakladé molekularniho modelovani a bodové mutageneze jsme pak

urcili oblast proteinu YbxF diileZitou pro tuto vazbu.



