Bylo provedeno nékolik prikladovych studii na rliznych urovnich (populaéni, regionalni, komparativni
atd.), jejichz cilem bylo zjisténi vyznamnosti zdroja variability rodu Pilosella (Asteraceae) a sledovani
mikroevolucnich trend(. Série pokust na rlznych prostorovych Urovnich a srovnavaci studie blizce
pribuzné skupiny (s caste¢né odliSnym typem probihajici mikroevoluce - rod Picris) jasné naznacily
spolecné typy procesu a soucasné vyzdvihly jedine¢nost rodu Pilosella. Mikroevoluéni potencial byl
zjistovan na populaéni Urovni pomoci morfometriky (hybridizaéni tendence vysoce komplikovaného
hybridniho roje v Praze VysocCanech). Posléze byla studovana cytogeografie druhu Pilosella
officinarum na regionalni skdle (stfedni Evropa). Tetraploidni cytotyp byl detekovan témér vyhradné
v Cechach a déle na zapad, zatimco pentaploidni a hexaploidni cytotyp pfevazoval na Moravé a na
Slovensku a dale na jihovychod. Nasledovalo morfometrické zhodnoceni tfi nejbéznéjsich ploidnich
arovni (4x, 5x a 6x) P. officinarum v kombinaci s analyzou reprodukénich zpUsob(. Vysledky potvrdily
moznost odliseni jednotlivych cytotypll (intermediarni penatploidi se ¢asteéné prekryvaji s tetra- a
hexaploidy). Byly téZz prokazany odlisSné morfologické trendy sexualnich vs. apomiktickych
hexaploidl. Konec¢né byla mikroevoluce rodu Pilosella srovnana s Picris hieracioides. Pomoci
absolutni velikosti genomu byla potvrzena odliShost dvou morfologickych skupin P. hieracioides.
Absolutni velikost genomu a morfometrika rovnéz odlisila balkdnsky endemicky taxon Picris
hipidissima od blizce pribuzného P. hieracioides. Srovnavaci studie zastupcd rodu Picris odhalily
vyrazné odlisSné mikroevolucni "pattern” ve srovnani s rodem Pilosella.



