SOUHRN

Pro rast rostlin a vyvoj rostlinného téla ma zasadni vyznam kvalitni a efektivni
zpracovani signalll, resp. informaci pochdzejicich jednak pfimo z rostlinného téla,
ohledné rozloZeni jednotlivych rostlinnych ¢asti a jednak integrace podnétl
z prostiedi, umoZiujici rostliné reagovat na vnitfni vyvojové podminky i vnéjsi hrozby
vhodnou korekci svého rlistového programu. Velké mnoiZstvi vyvojovych procesi
rostlinného téla je tak determinovano charakteristickym prostorovym rozmisténim
auxinu - molekuly s informaéni hodnotou. Prostorového rozmisténi auxinu v prostoru
je dosazeno kombinaci a bilanci velkého mnozstvi striktné regulovanych procesti, mezi
nimiz vyznamnou a jedine¢nou roli hraje poldrni transport auxinu. Rodina auxinovych
prenasecl PIN pak predstavuje prenasece auxinu z buriky, které diky své asymetrické
lokalizaci, specifickym expresnim vzorcdm a modulovatelné transportni funkci zajistuji
tvorbu specifickych auxinovych gradientd.

Predmétem této disertacni prace je charakterizace roli, kterou jednotlivé PINy hraji
pfi tvorbé a udriovani vnitfnich bunécnych hladin auxinu a ndsledné auxinovych
gradientl v rostliné. Kontrolovatelna nad-exprese proteini PIN v tabakovych
bunécnych liniich ukazala, Ze PIN4 a do urcité miry také PIN6, funguji pfimo jako
prenasee auxinu ven zbunky. V bunétném auxinovém transportu hraji roli
analogickou dalsim klasickym ,dlouhym” PINOm umisténym na plasmatické
membrané, které urcuji smér a limituji rychlost mezibunééného toku auxinu. Oproti
tomu pak bylo zjisténo, Ze PIN5 pfispiva k regulaci homeostaze auxinu v bunce zcela
novym mechanismem: bylo doloZeno, Ze je lokalizovan v endomembranovém systému,
kde zprostfedkovavd vnitrobunécnou redistribuci auxinu, v jejimz dlsledku pak
dochazi k dramatické zméné metabolického profilu auxinu. Byl tak pfedloZzen prvni
dlikaz o novém mechanismu formovani a udrzovani vnitini hladiny auxinu na bunécéné
urovni. Ddle bylo ukazano, Ze rodina proteind PIN muze byt klasifikovdna v zavislosti na
primarni strukture, funkcni roli i evoluénich vztazich ¢lend proteinové rodiny a
rozdélena na dvé zakladni podrodiny, kdy PIN5 naleZi do nové popsané podrodiny
ykratkych” PING. Vysledky shrnuté v této disertacni praci prispély k poznani a
popsani faktor(i definujicich hospodareni s auxinem na bunécné Urovni a prednést

mozny klasifikacni systém rodiny PING, zaloZzeny na evolucnich vztazich i strukturni



podobnosti jednotlivych ¢lend. Na zdkladé dosud publikovanych poznatk(i a
strukturné/evolucnich vztah( zjisténych mezi ¢leny PINové rodiny jsme se pak pokusili
o formulaci hypotézy o roli PING vrostlinném wvyvoji obecnéji, a to predevsim

s ohledem na roli, kterou PINy mohly sehrat v evoluci cévnatych rostlin.





