ABSTRAKT

Zelezo je pro parazitického bi¢ikovee Trichomonas vaginalis jednou ze
zékladnich zivin. Tento prvek je nepostradatelnou soucasti zelezo-sirnych (FeS)
proteint, které katalyzuji energeticky metabolismus trichomonad. FeS proteiny
vznikaji za pomoci specializovaného souboru proteini zvaného ,,iron sulfur cluster
assembly* (ISC) masinerie. Tato masinerie sidli u trichomonad v hydrogenosomu.
Hydrogenosomy jsou mitochondrii pfibuzné organely ohrani¢ené dvéma
membranami, které zpracovavaji malat a pyruvat a produkuji ATP.

Béhem zpracovani genomové sekvence T. vaginalis jsme se zaméfili na
ziskani kompletni informace o hydrogenosomalnich metabolickych drahéch, ve
kterych se uplatiuji FeS proteiny. Byla vytvoiena aplikace schopna in silico
identifikovat N-koncové adresové sekvence u proteind uréenych k doruceni do
hydrogenosomti.  Vysledky  této  analyzy  vyrazné¢ usnadnily anotace
hydrogenosomalnich genli a staly se tak zdkladem pro sestaveni nové metabolické
mapy hydrogenosomu i pro nasledné studium hydrogenosmalniho proteomu.

Tyto studie vedly k identifikaci tfi proteinid nazvanych HydE, Hyf a HydG,
které jsou soucasti takzvané Hyd masSinérie. Tato maSinérie je nutnd k maturaci
specifického FeS klastru, ktery je aktivnim mistem typického hydrogenosomalniho
proteinu hydrogenazy. T. vaginalis ja v soucasné dobé druhym eukaryotickym
organismem ve kterém byla tato masinérie popsana.

Dostupnost zeleza vyrazn¢ ovliviiuje expresi proteintt nutnych k vyvoji
trichomonadové infekce a ovliviluje také virulenci tohoto parazita. Rozdily v
genové expresi zpusobené rozdilnou dostupnosti zeleza byly zkoumany na urovni
transkriptomu 1 proteomu. V transkriptomické studii bylo vyuzito porovnani sekvenci
»expressed sequence tags* (EST) z cDNA knihoven vytvofenych z trichomonad, které
byly kultivovany v nadbytku a nedostatku zeleza. RNA izolovana z téchto dvou kultur
byla porovnana i pomoci metody microarrays. V proteomické studii jsme se zameftili
pouze na hydrogenosomy, kde jsou zmény asociované s dostupnosti Zeleza
nejmarkantnéjsi. Vysledky obou analyz poukézaly na markantni zmény ve fyziologii
parazita. Dostupnost zeleza pozitivné ovlivnila hydrogenosomalni energeticky
metabolismus trichomonad, kdezto exprese proteint patticich do ISC masinerie byla

zvySena pii nedostatku zeleza. Zajimavym vystupem téchto studii bylo zjisténi, Ze



pritomnost zeleza pifimo ovliviluje expresi pouze nékterych genovych kopii

kodujicich ptislusné proteiny.



