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9. Přílohy 

Příloha číslo 1: Interpretační tabulka genotypizace HLA DQA1*03.  

Interpretační tabulka stáhnuta z níže uvedeného zdroje (typ kitu 22G): 

http://www.olerupssp.com/products/downloads/hlakits/hladq/?ProductNo=101.21406u&Lo

tNo=22G 

Well No. 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23

DQB1 allele1 

*030101, 030102, 030104 1 2 12 14 15 16 19
*030103 1 2 12 14 15 19
*030201-030204 3 4 15 18
*030302, 030303 4 15 16 18
*0304 1 2 5 12 14 15 19
*030501-030504 6 15 18
*0306 4 7 15 16 ? ?
*0307 3 4 8 15 ? ?
*0308 3 4 9 15 ? ?
*0309 1 2 10 12 14 15 16 19
*0310 2 11 12 14 15 16 19
*0311 3 4 10 15 ? ?
*0312 4 11 12 15 16 ? ?
*0313 1 2 12 13 14 15 16 ? ?
*0314 2 5 11 12 14 15 ? ?
*0315 4 8 15 16 ? ?
*0316 1 2 8 12 16 ? ?
*0317 6 15 16 ? ?
*0318 3 4 15 17 ? ?
*0319 1 2 12 14 15 16 18
*0320 4 6 15 16 ? ?
*0321 1 2 12 14 15 16 19 20
*0322 1 2 12 14 15 16 19 21
*0323 4 16 ? ? 22
*0324 1 2 12 14 15 16 19 23
*0325 4 7 18
*020101-0202, 0204, 0205 3 4
*0203 4 16
*040101-0402 18
*0403 4 18
*060101-060104 11
*060202 9
*060301, 060402, 0607, 
060801, 061101, 061102, 
0626N, 0628, 0630-0632

22

*060302 9 22
*0629 3

Length of spec.

1
6

5

2
2

0

1
3

5

2
2

0

1
3

5

9
5

1
1

5

1
1

0

1
3

5

1
3

5

1
3

5

2
6

0

1
6

5

1
3

0

1
3

5

1
3

0

2
2

0

1
7

5

1
7

5

1
5

0

1
6

0

1
6

0

1
3

0

PCR product(s)2

1
3

0

1
4

0

2
6

0

Well No. 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23
Specific Reaction
1st match: DQB1*
2nd match: DQB1*
Control Reaction
Failed Controls
False Positive
False Negative  
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Příloha číslo 2: Zkoumaná oblast promotoru genu HLA-DQA1. 

Vnější primery jsou vyznačené modrou barvou, vnitřní primery červenou barvou. CpG 

dinukleotidy jsou vyznačené modrým pozadím. Známe polymorfní místa v této oblasti jsou 

vyznačené šedivým pozadím (Brünnler et al. 1997; Cordovado et al. 2005). 
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Příloha číslo 3: Methylační profil monocytů, B lymfocytů a buněk z plné krve. 

Sekvence z  monocytů  

Černá tečka označuje methylované místo. Prázdná tečka bez výplně značí nemethylované 

místo.  Jednotlivá čísla ve   sloupcích označují nukleotidovou pozici. U buňky označené X 

nebylo možné určit nukleotidovou sekvenci.  Buňky označené žlutou výplní označují 

jednotlivé alely QAP.  

 1.4  ‐641  ‐639  596  ‐585  ‐571  ‐562  ‐540 ‐512 ‐508 ‐496 ‐476 ‐454 ‐444 ‐420  ‐374  ‐371  ‐311 ‐277 ‐271 ‐193

8‐2  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  ●  ○ 

8‐3  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  TG  ● 

8‐4  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ○  ●  ●  ○  TT  ○  TA  ●  ○ 

8‐1  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  TG  ○ 

8‐2  ●  ○  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  TG  ○ 

8‐3  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  TG  ○ 

8‐4  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  TG  ○ 

8‐5  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ○  TG  TG  ●  ○  ●  ●  TX  ○  TA  TG  X 

3.1                                         

11‐5  TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  CA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  AG 

11‐6  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AA  TG 

12‐3  CA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ○  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

12‐4  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ○  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

12‐5  TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ○  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

25‐4  TA  ○  TA  TG  TG  ●  TG  ●  TA  ●  ○  ●  TG  ●  TA  ●  ○  TA  AG  TG 

25‐8  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ○  ●  TG  ●  ○  ●  ○  TA  AG  TG 

29‐2  TA  ●  TG  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

29‐1  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

29‐3  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

29‐4  TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

29‐5  TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

30‐1  TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

30‐2  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  CA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AG  TG 

30‐4  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AG  TG 
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30‐8  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

29‐1  TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AA  TG 

29‐2  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  TG 

2.1                                          

9‐2  ●  ○  TA  ●  TA  ●  TG  ●  TA  TA  TG  ●  ●  ●  ●  ●  ●  TA  AG  TG 

23‐1  ●  ●  TA  ○  TA  ●  TG  ●  TA  TA  TG  ●  ●  ●  ●  ●  ●  TA  AG  TG 

23‐2  ●  ●  TA  ●  TA  ●  TG  ●  TA  TA  TG  ●  ●  ●  ●  ●  ●  TA  AG  TG 

23‐4  ●  ●  TA  ●  TA  ●  TG  CT  TA  TA  TG  ●  ●  ●  ●  ●  ●  TA  AG  TG 

23‐7  ●  ●  TA  ●  TA  ●  TG  ●  TA  TA  TG  ●  ●  ●  ●  ○  ●  TA  AG  TG 

4.1A                                          

25‐2  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

25‐6  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

25‐7  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

5‐1  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ○  ●  ○  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

5‐2  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ○  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

5‐3  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

5‐4  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

5‐5  ‐G  CT  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  AA  TA  TT  ●  ●  TG 

25‐5  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  CA  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

5‐6  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ○  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

4.1B                                          

11‐1  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ○  TG 

11‐2  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ○  TG 

11‐7  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ○  ●  TG 

1.2K   ‐641  ‐639  596  ‐585  ‐571  ‐562  ‐540 ‐512 ‐508 ‐496 ‐476 ‐454 ‐444 ‐420  ‐374  ‐371  ‐311 ‐277 ‐271 ‐193

27‐1  ‐G  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AA  ○ 

27‐3  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  TA  TA  AA  ○ 

27‐4  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TG  ●  TG  AA  ○ 

28‐1  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AA  ○ 

28‐2  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AA  ○ 

28‐3  ●  ○  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AA  ○ 
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28‐4  ●  ●  ●  TG  TA  ●  CT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AA  ○ 

28‐5  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AA  ○ 

28‐6  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AA  ○ 

28‐7  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AA  ○ 

28‐8  ●  ○  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ○  TG  TG  ●  ○  ●  ●  TA  ○  TA  AA  ○ 

27‐1  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AA  ○ 

27‐3  ●  ○  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AA  ○ 

27‐4  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TT  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AA  ○ 

1.1   ‐641  ‐639  596  ‐585  ‐571  ‐562  ‐540 ‐512 ‐508 ‐496 ‐476 ‐454 ‐444 ‐420  ‐374  ‐371  ‐311 ‐277 ‐271 ‐193

10‐1  TA  ●  ○  TG  TA  ●  ●  TG  ○  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ○ 

10‐2  CA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ○ 

10‐3  TA  ○  ●  TG  TG  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

10‐4  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ○ 

12‐2  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ○ 

13‐1  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  CA  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ○ 

13‐2  TA  ○  ●  ●  TA  ●  ●  CT  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

22‐2  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ○  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ○ 

22‐3  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  T‐  ●  TA  AG   

22‐4  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ○  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

22‐8  TA  ○  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  T‐  ●  TA  AG   

22‐9  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

6‐1  TA  ○  ●  TG  TG  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

6‐2  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TG  ●  TA  AG  ○ 

6‐3  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

7‐3  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ○ 

7‐4  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ○  TA  ○  TA  AG  ○ 

6‐1  TA  ○  ●  TG  CA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

10‐2  TA  ●  ●  TG  TA  ●  ○  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AA  ○ 

22‐1  TA  ●  ●  ○  TA  ●  ●  ○  ●  ○  ○  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ○ 

1.3                                          

17‐2  ●  ○  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ○  ●  ●  TG  AA  ●  TA  AG  ○ 
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20‐1  ○  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  T‐  ○  TA  AG   

20‐2  ●  ●  ●  TG  CA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐1  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TA  AG  ○ 

21‐2  ●  ○  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐3  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐4  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ○  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐5  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐6  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐7  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐8  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  GG  ○ 
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Sekvence z plné krve 

Černá tečka označuje methylované místo. Prázdná tečka bez výplně značí nemethylované 

místo.  Jednotlivá čísla ve sloupcích označují nukleotidovou pozici. U buňky označené X 

nebylo možné určit nukleotidovou  sekvenci.  Buňky označené žlutou výplní označují 

jednotlivé alely QAP. 

QAP 1.3  ‐641  ‐639  596  ‐585  ‐571  ‐562 ‐540 ‐512 ‐508 ‐496 ‐476 ‐454 ‐444  ‐420  ‐374  ‐371 ‐311 ‐277 ‐271 ‐193

21‐1   ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ○  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐2   ●  ○  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐3   ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TA  AG  ○ 

21‐4   ●  ○  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐5   ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  TA  AG  ○ 

21‐6   ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐8   ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  TA  AG  ○ 

21‐11   ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ○  CA  AG  ○ 

QAP 1.1                                         

10‐1   TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  x  x  AA  x 

10‐2   TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ○  TG  TG  ●  ●  ●  ●  ●  ●  TA  AG  ○ 

10‐3   TA  ○  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AA  TG 

10‐4    TA  ○  ●  TG  TA  ○  ○  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ○  TA  ○  TA  AG  ○ 

10‐5   TA  ●  TA  ○  TA  ●  ○  ●  TA  ●  ●  ●  ○  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

10‐6   TA  ○  ○  TG  TA  ○  ○  TG  ○  TG  TG  ○  ○  ○  ○  TA  ○  TA  AG  ○ 

10‐7   TA  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ○  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AA  ○ 

10‐8   TA  ○  ●  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AG  ● 

10‐9   TA  ●  ○  TG  TA  ●  ●  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ○  TA  AG  ○ 

10‐10   TA  ○  ●  TG  TA  ●  ○  TG  ●  TG  TG  ●  ●  ●  ●  TA  ●  TA  AA  ○ 

QAP 3.1                                         

11‐1   CA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ○  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AA  TG 

11‐2  TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ○  ○  ○  X  AA  X 

11‐5   ‐G  ●  TA  ○  TA  ●  TG  ●  TA  CA  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AG  TG 

11‐7   TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ○  ●  TA  AA  TG 

11‐8   CA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AA  TG 
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11‐9   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  ‐A  AA  TG 

25‐2   TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  TA  ●  TA  AA  TG 

25‐3   TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  TG 

25‐4   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  GG 

25‐5   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  TG 

25‐6   TA  ○  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  TG 

25‐10   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  TG 

30‐1   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ○  TA  AA   

30‐2   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  TG 

30‐3   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  TG 

30‐4   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AA  TG 

30‐6   TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  CC  ●  TA  AA  TG 

QAP 4.1B                                         

11‐3   ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  X  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

11‐4   ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

11‐6   ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  TG  X  X  X  X  X  X  X  X  X 

QAP 4.1A                                         

25‐1  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ●  ●  TG 

25‐9   ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  ●  TG  TA  ●  ●  CA  TA  TT  ●  ●  TG 
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B lymfocyty  

Černá tečka označuje methylované místo. Prázdná tečka bez výplně značí nemethylované 

místo.  Jednotlivá čísla ve sloupcích označují nukleotidovou pozici. U buňky označené X 

nebylo možné určit nukleotidovou sekvenci.  Buňky označené žlutou výplní označují 

jednotlivé alely QAP. 

 

3.1   ‐641  ‐639  596  ‐585 ‐571  ‐562  ‐540 ‐512 ‐508 ‐496 ‐476 ‐454 ‐444 ‐420 ‐374  ‐371  ‐311  ‐277 ‐271 ‐193

11‐3  ‐G  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ○  TA  ○  ○  ○  TG  ○  ●  ●  ●  TA  AG  TG 

11‐4  TA  ●  TA  TG  TA  ●  TG  ●  TA  ●  ●  ●  TG  ●  ●  ●  ●  TA  AG  TG 

11‐5  TA  ●  TA  TG  TA  ○  TG  ●  TA  ○  ●  ●  TG  ●  ○  ●  ○  TA  AG  TG 

4.1B                                           

11‐1  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  TG  TA  ○  ●  TA  TA  TT  ○  ●  TG 

11‐7  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ○  ○  TG 

11‐8  ‐G  ●  TG  ●  ●  TT  TG  ●  ●  TG  TG  TA  ●  ●  TA  TA  TT  ○  ○  TG 

11‐9  ‐G  ●  TA  ○  TA  ●  TG  ●  TA  TG  TG  CT  ○  ○  X  TA  TT  ●  ○  TG 
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Příloha číslo 4: Seznam haplotypů jednotlivých pacientů s T1D 

Pacient č.  DRB1  DQA1  DQB1 

1  01  0101  0501 

  03  0501  0201 

2  07  0201  0202 

  03  0501  0201 

3  13  0505  0301 

  08  0401  0402 

4  03  0501  0201 

  04  0301  0302 

5  03  0501  0201 

  11  0505  0301 

6  04  0301  0302 

  01  0101  0501 

7  01  0101  0501 

  01  0101  0501 

8  13  0102  0604 

  13  0102  0604 

9  07  0201  0202 

  03  0501  0201 

10  04  0301  0302 

  01  0101  0501 

11  03  0501  0201 

  04  0303  0302 

12  04  0301  0202 

  04  0303  0302 

13  01  0101  0501 

  01  0101  0501 

14  03  0501  0201 

  04  0301  0302 

15  07  0201  0202 
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  01  0101  0501 

16  07  0201  0202 

  04  0301  0302 

17  04  0301  0302 

  13  0103  0603 

18  03  0501  0201 

  04  0301  0302 

19  03  0501  0201 

  11  0505  0301 

20  04  0301  0302 

  13  0103  0603 

21  13  0103  0603 

  11  0505  0301 

22  01  0101  0501 

  04  0301  0302 

23  11  0505  0301 

  07  0201  0202 

24  03  0501  0201 

  04  0301  0302 

25  13  0505  0301 

  04  0301  0302 

26  01  0101  0501 

  03  0501  0201 

27  03  0501  0201 

  16  0102  0502 

28  04  0303  0301 

  16  0102  0502 

29  04  0301  0302 

  04  0301  0302 

30  04  0301  0302 

  04  0301  0302 
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