
Tato práce se zabývá mikrobiálními společenstvy, žijícími v půdě dlouhodobě vystavené působení
těžkých kovů. Ve dvou lokalitách na Příbramsku s odlišným stupněm kontaminace byly provedeny
odběry půdy. U vzorků byla změřena respirace in vitro po přídavku zdrojů uhlíku a za různé míry zátěže
kadmiem, jedním z kovů, jimiž je lokalita kontaminována. Z půdy po inkubaci se zdroji uhlíku a z
kontroly bez přídavku byly odebrány vzorky a z nich izolována enviromentální DNA. Ze vzorků
enviromentální DNA byl amplifikován gen kódující 16S rRNA u aktinobakterií, získaný směsný
amplikon byl analyzován stanovením polymorfismu délky terminálního restrikčního fragmentu. Získané
profily byly použity ke srovnání aktinobakteriálních společenstev v obou skupinách vzorků půd a v
jednotlivých ošetřeních. Analýza ukázala jasné odlišení dvou různě kontaminovaných lokalit a různě
výrazné posuny ve složení společenstev po přidání substrátu.


