vy

téZkych kovl. Ve dvou lokalitich na Pribramsku s odliSnym stupném kontaminace byly provedeny
odbéry pldy. U vzorkd byla zméFena respirace in vitro po pridavku zdrojl uhliku a za rlizné miry zatéze
kadmiem, jednim z kovd, jimiz je lokalita kontaminovana. Z pldy po inkubaci se zdroji uhliku a z
kontroly bez pridavku byly odebrany vzorky a z nich izolovana enviromentalni DNA. Ze vzorki
enviromentalni DNA byl amplifikovan gen kodujici 16S rRNA u aktinobakterii, ziskany smésny
amplikon byl analyzovan stanovenim polymorfismu délky terminalniho restrikéniho fragmentu. Ziskané
profily byly pouzity ke srovnani aktinobakterialnich spoleéenstev v obou skupinach vzork( pld a v
jednotlivych oSetfenich. Analyza ukazala jasné odliseni dvou riizné kontaminovanych lokalit a rizné
vyrazné posuny ve sloZeni spoleCenstev po pfidani substratu.



