
Cílem této práce je zhodnotit dosavadní poznatky o evoluci velikosti genomu a podrobněji se věnovat
jeho studiu ve fylogenetickém kontextu. U krytosemenných rostlin nacházíme široké rozpětí C-hodnot
(1C = 0,63 pg ? 1C = 127,4 pg), ovšem s modální hodnotou rovnou 0,6 pg. O mechanismech a
charakteru evoluce velikosti rostlinného genomu stále nevíme mnoho, ale každým rokem se cíli úspěšně
přibližujeme. Existují již desítky prací zabývající se dynamikou velikosti genomu menší taxonomické
skupiny a na čtyřech z nich demonstruji možné přístupy. Studium v rámci vyšších taxonomických
skupin, jako jsou čeledi, je obtížné a o to cennější. Již započal výzkum evoluce velikosti genomu v
čeledi Zingiberaceae, jehož součástí by se měla stát i má diplomová práce zabývající se tribem
Globbeae.


