Cilem této prace je zhodnotit dosavadni poznatky o evoluci velikosti genomu a podrobnéji se vénovat
jeho studiu ve fylogenetickém kontextu. U krytosemennych rostlin nachazime Siroké rozpéti C-hodnot
(1C = 0,63 pg ? 1C = 127,4 pg), ovdem s modalni hodnotou rovnou 0,6 pg. O mechanismech a
charakteru evoluce velikosti rostlinného genomu stale nevime mnoho, ale kazdym rokem se cili Uspésné
skupiny a na Ctyfech z nich demonstruji mozné pfistupy. Studium v ramci vysSich taxonomickych
skupin, jako jsou Celedi, je obtiZzné a o to cenngjsi. Jiz zapocal vyzkum evoluce velikosti genomu v
Celedi Zingiberaceae, jehoZz soucasti by se méla stdt i ma diplomova prace zabyvajici se tribem
Globbeae.



