
Abstrakt 

Tyrosinhydroxylasa patří do skupiny hydroxylas aromatických aminokyselin a katalyzuje 

počáteční krok biosyntézy katecholaminových neuropřenašečů. Tento enzym má 

homoteramerní strukturu a skládá se ze tří strukturních domén: N-koncové regulační domény, 

katalytické domény a C-koncové tetramerizační domény. Aktivita tyrosinhydroxylasy je 

regulována fosforylací a regulací na úrovni exprese. Fosforylace Ser-19 umožňuje navázání 

proteinu 14-3-3, které ovlivňuje strukturu regulační domény a chrání ji před její defosforylací 

a degradací. Struktura regulační domény je stále neznámá, proto jsme se rozhodli pro její 

objasnění pomocí technik nukleární magnetické rezonance. Byl optimalizován expresní a 

purifikační protokol regulační domény tyrosinhydroxylasy. Protein byl exprimován jako fúzní 

protein obsahující histidinovou kotvu na N-konci polypetidového řetězce. Purifikace se 

skládala ze dvou kroků: z niklové chelatační chromatografie a gelové permeační 

chromatografie. Dynamický rozptyl světla a 
1
H-NMR spektroskopie byly využity k ověření 

monodisperzity proteinu a jeho možného použití pro další experimenty. 

 


