POSUDEK NA DIPLOMOVOU PRACI
Marty Zajacové

Stanovenie expresnych markerov génov HLA I1. triedy

Na tvod bych chtél konstatovat, ze predloZzena diplomova prace je psana slovenskym jazykem, tudiz
se necitim kompetentni hodnotit slohové nuance, zda se vSak, Ze obsahuje minimum pieklepti a formalnich
nedostatkil, prestoze obsahuje velké mnozstvi komplexné strukturovanych tabulek. Dale bych chtél
vyzdvihnout intelektualni naro¢nost prace, zabyva se totiz velice komplexni a na mnoha urovnich
strukturovanou problematikou, kdy jsou zpracovavana vysoce polymorfni geneticka data v kontextu
metylacnich vzorti na pomérné¢ rozsahlém souboru darcti biologického materidlu. V ne€kolika ohledech se
jednd o praci pionyrskou, nebot’ podobné téma nebylo prekvapivé dosud s nékolika malo vyjimkami
zpracovano. Autorka mela nelehky ukol zorientovat se v ziejmé nejkomplexnéjsi genetické problematice —
polymorfismu genit MHC II komplexu a jejich regulacnich oblasti. Je ziejmé, ze dobfe pochopila tuto
historicky se komplikované vyvijejici problematiku se slozitym nazvoslovim a nejednoznacnostmi, navic se
stale vyvijejici. Je zfejmé, ze se dobfe orientuje v logice regulacnich sekvenci a jsou ji jasné cile prace.
V préci je srozumitelné vysvétleno, pro€ je dulezité a zajimavé se zaméftit pravé na epigenetickou Uroven
regulace exprese MHC glykoproteint II tfidy.

V literarnim p¥ehledu autorka shrnuje dostupna literarni data. Osobné bych se primlouval misto
prehledovych clankii a ucebnic (Horejsi, Bartunkova) citovat origindlni zdrojové publikace. Dale bych se
primlouval za neprechylovani jmén autorii v citacich (napv. str. 44 —Klitz vs. Klitza). Jednu citaci se mi
v seznamu literatury nepodarilo dohledat (Cernd, 2002). Kapitola materidl a metody je stru¢na a dobie
zpracovana, obsahuje dulezité informace a umoziuje reprodukovani a pochopeni experimenti. Metodicky
rozsah, ktery si béhem magisterského studia osvojila je dostatecny pro vytvoreni kvalitni diplomové prace.
Vysledky prokazuji védeckou kompetentnost autorky. Ziskané vysledky jsou piehledné formulované a
logicky uspofadané. V této casti jsou vysledky prubézné diskutovany, tudiz nasledujici dvoustrankova
Diskuse pouze shrnuje nejvyznamnéjsi kontroverze se svétovou literaturou a validitu a relevanci dat.

K praci médm nékolik dotazi:

1. Na strané 17 je zmineno, Ze exprese molekul HLA je Fizena na nekolika tirovnich — transkripcni, translacni
a postranslacni. Dale popisovana regulace na urovni transkripcni. Muzete dat priklad regulace na urovni
translacni a posttranslacni?

2. V praci jsou zminény plany pro postgradualni studium. Pldanujete téz korelovat geneticka a epigeneticka
data se studiem skutecné exprese na urovni proteinu/povrchové exprese jednotlivych alelickych variant
s riiznymi regulacnimi sekvencemi/rozdilnou metylaci?

3. Bunécnym materialem pro amplifikaci prislusnych genovych fragmentii v kombinaci s bisulfatovou
modifikaci byly bunky periferni krve. Pokud jsem pochopil spravné, neseparovali jste jednotlivé bunécné
krevni subpopulace a do experimentu vstupujici DNA tak byla smési nukleové kyselin piivodné se nalézajici
v riiznych bunécnych typech. Neni mozné, ze by tento fakt mohl komplikovat validitu experimentalnich dat,
pokud by existovala rozdilna regulacni metylace v riznych krevnich bunécnych typech?

4. V praci je napsano, zZe izolace DNA probihala z krve odebrané do zkumavek obsahujicich EDTA, nepise
se, zda byla krev zpracovavana okamzité po odberu, ¢i zda tomu bylo jinak. Bylo vSech 89 biologickych
vzorkil zpracovavano stejnym zpiisobem?

5. Na strané 56 je diskutovana moznost mikrochimérismu jako vysvétleni nestandardnich vysledki, jaka je
pravdépodobnost, zZe dojde ve vasem experimentalnim usporadani kzachytu a analyze mikrochimérni
bunécné populace?

Celkoveé hodnotim ptedloZzenou diplomovou praci jako kvalitni. Chtél bych jeSté¢ jednou zdiraznit
intelektualni naro¢nost analyzy komplexnich genetickych a epigenetickych dat v kontextu obrovské alelické
variability. Hodnotici komisi doporucuji kladné hodnoceni.
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