GENETICKA CHARAKTERIZACE TETRACYKLINOVE REZISTENCE U
VYBRANYCH PUDNICH IZOLATU BAKTERII

Abstrakt

Rezistence k antibiotikim se stdle vice rozsifuje mezi bakterialnimi mikroorganizmy.
Abychom byli schopni na tuto situaci reagovat, je nutné podrobn¢ porozumét vSem
mechanizmiim rezistence a moznosti rozsifovani genti rezistence v prostredi.

V této praci jsme se pokusili identifikovat determinantu rezistence k tetracyklinu
u vybranych pudnich izolati grampozitivnich 1 gramnegativnich bakterii. Tyto izolaty
pochéazeji z pidy nehnojené a pidy, ktera byla hnojena mrvou kontaminovanou
tetracyklinem.

U izolath jsme testovali pfitomnost dvaceti tfech vybranych determinant rezistence
k tetracyklinu a pfitomnost determinant rezistence k tetracyklinu v knihovné DNA.
U izolath rodu Staphylococcus jsme identifikovali determinantu rezistence tet(K).
U izolatu rodu Arthrobacter byl amplifikovan fragment DNA primery pro tet(M)
determinantu, jeji pfitomnost vSak nebyla potvrzena sekvenacné. U izolath rodi
Chryseobacterium a Stenotrophomonas nebyla pifitomna zddnd z testovanych
determinant rezistence k tetracyklinu. Podafilo se vSak prokazat probihajici horizontalni
prenos gentt mezi rody Stenotrophomonas a Chryseobacterium a u rodu
Chryseobacterium byly identifikovany geny kodujici hybridni protein a efluxni pumpu
SmeW, oba specifické pro rod Stenotrophomonas. Spojeni hybridniho proteinu
a rezistence k tetracyklinu nebylo v této studii prokédzano. Gen hybridniho proteinu je
pravdépodobné soucasti mobilniho elementu, jehoz ptfenos byl prokdzan konjugativni

reakci v laboratornich podminkéch.
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