ABSTRAKT

Druhovy komplex Pipistrellus pipistrellus obsahuje dva sympatrické druhy, obyvajici Evropu
a Cast zapadni a stfedni Asie (Pipistrellus pipistrellus s. str., Pipistrellus pygmaeus s. str.)
a nckolik dalSich linii, izolovanych v oblasti Mediteranu (Severni Afrika, ostrovy
a poloostrovy Stfedozemniho mote). Tento taxon je soucasti rozsahlé radiace v ramci rodu
Pipistrellus, ktery v dne$nim pojeti zahrnuje cca 30 druhii. Mozaika linii komplexu
P. pipistrellus, nachazejicich se vrizném stadiu diverzifikace a sekundarniho kontaktu
v oblasti mediteranniho biodiverzitniho hotspotu, je vhodnym modelem pro vyzkum speciace.
V diplomové praci jsme se zamétili na vyzkum distribuce, fylogeografie, popula¢ni struktury
a demografie na zékladé mitochondridlnich dat u 323 jedinci, reprezentujicich skoro cely
aredl roz§ifeni. Jako geneticky marker byla zvolena kontrolni oblast mitochondridlni DNA.
Variabilita ve fragmentu dlouhém 378 pb potvrdila existenci nékolika geneticky distinktnich
linii, jejichz druhovy status bude diskutovan. Zjistény fylogeograficky vzorec potvrzuje
existenci radiacniho centra skupiny v oblasti Stfedomofi. Zde doslo k alopatrické speciaci,
dvé z linii (P. pipistrellus s. str. a P. pygmaeus s. str.) se pozd¢ji rozsitily do oblasti Evropy
a jejich aredly se sekundarné piekryly. Tomuto scénaii odpovidaji i zjisténé demografické
charakteristiky zkoumanych populaci (stabilni populacni velikost u mediterannich populaci,
narGst spojeny s expanzi arealu b&hem pleistocénu u severnich). P. pipistrellus s.str.
a P. pygmaeus s.str. se vyrazn¢ lisi svou genetickou strukturou, tyto rozdily jsou diskutovany

z historického i ekologického hlediska.
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