Posudek na disertacni praci RNDr. Martiny Kujanové:
Biologicka variabilita clovéka ve svétle vybranych morfologickych a
molekularné biologickych znaku

PredloZena disertacni prace predstavuje hodnotné védecké dilo, o cemZ nejlépe svedci
zatazeni nadstandardné velkého poctu ¢lankt publikovanych v kvalitnich ¢asopisech. Zvlaste
prace zaméfené na lidskou populacni genetiku pfindSeji nova zajimava data o dosud
opomijenych oblastech, které vSak maji zdsadni vyznam v dvahach o neddvnych rozséhlych
migracich ¢lov€ka. Vzorkovani izolovanych lokalit bylo jisté riskantnim podnikem nejen

z pohledu rizik pro terénniho vyzkumnika ale také z pohledu ocekdvanych védeckych
vysledkd. Riziko se v§ak rozhodn¢ vyplatilo. Autorce a jejim spolupracovnikiim se podafiilo
UspéSné sebrat povéstné ,,tteSnicky na dortu® a doplnit tak chybé&jici dilky ve velké mozaice
historie lidskych populaci.

Lidska fylogeografie ma sva specifika, kterymi se jasn€ li${ od vyzkumu jinych
organismu. Napiiklad zalibeni v pojmenovani jednotlivych haplotypt a detailni mapovani
jejich vyskytu mtze na prirodovédce jinych obort ptisobit az pon¢kud obsesivnim dojmem.
Nutné propojeni s dalSimi sméry poznani posouva lidskou fylogeografii az kamsi na hranici
ptirodovédnych a humanitnich obort a vyZaduje orientaci v fad¢ zdanliveé nesouvisejicich
oborti. Jsem presvédcen, Ze se autorka dokdzala piikladné orientovat v informacni spleti a
zdarné pak celit vyzvam, které na ni jeji vyzkum kladl.

Abych dostal role oponenta a dokazal, Ze jsem dilo podrobné precetl, mam nékolik
dotazl a kritickych ptipominek:

1. Dilo je opatfeno opravdu rozsdhlym tivodem. S nadéji jsem ocekdval, co nového se zde doctu
a do jakého piekvapivého ramce budou price zasazeny. Byl jsem ponékud zklamén. Uvodni
kapitoly vénované lidské genetice vétSinou presné kopiruji obsah ¢lankt. Také detailni soupis
vysledkl mi pfijde ponékud nadbytecny. Vse se pfece miizeme docist v publikacich. O¢ekava
snad autorka, Ze se o jeji dilo budou zajimat jedinci neschopni precist text v anglictiné? Pokud
opravdu neslo napsat ivod nezvyklym inspirativnim zpsobem vzhledem k tomu, Ze vse
podstatné je uz v ¢lancich, jisté by stacil ivod naprosto minimalisticky. O schopnosti védecké
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plytvani nejen ¢asem oponenta ale pfedevsim i autorky.

2. Rozhodné nesouhlasim s tvrzenim (str. 18), Ze rekombinace mtDNA je vysoce
nepravdépodobnd. Zajimalo by mé, jak k tomuto tvrzeni autorka dosla. A¢ nejsem odbornik na
lidskou DNA, vim, Ze pii vzacnych pfipadech heteroplasmie byla rekombinace
mitochondridlni DNA u lidi zaznamendana hned v n€kolika studiich. Také z jinych organismt
véetné rdznych obratloveli mame krasnd data o rekombinaci mitochondridlni DNA.

3. Nevim, jak si predstavit afroasijsky mluviciho zeméde¢lce (str. 34). Mohla by mi v tom autorka
pomoci?

4. Autorka interpretuje multimodalni distribuci parovych rozdild jako vliv driftu (str. 24). Této
interpretaci nerozumim a prosim o vysvétleni. Domnivam se, Ze pro vysvétleni by $lo spise
pouZit jiné jevy, které navic autorka sama déle zmifuje.

5. Autorka v tivodu pouZiva termin populace. Velmi by mé zajimalo, co si pod timto terminem u
¢loveéka predstavuje.

6. Zarazeni morfologického ¢lanku do disertace mi nepfijde zrovna nejst’astnéjsi. Genetickych
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¢lankt je dost a bohaté by stacily. Takto se prace zbytecné tfisti na riizné témata.
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Morfologicky ¢lanek je také dle mého nézoru daleko méné kvalitni neZ ¢lanky genetické
(podrobngji viz ddle). Na druhou stranu je tfeba uznat historickou hodnotu zatazeného spisu.
7da se mi, Ze ¢lanek pekné vypovida o intelektudlnim vyvoji autorky a moznd i jeji domovské
katedry. Minimalné v pfipadé autorky nemam pochyb, Ze se pohybuje po spravné trajektorii.

Osteologicky ¢lanek je zaloZen na datech, jejichZ ziskdni muselo byt nadmiru pracné. Nejsem
si vSak jist, zda vloZenému usili odpovidaji i nasledn€ provedené analyzy. Pouzité statistické
procedury pfedstavuji opravdu velmi bazdlni uroven. Obavam se, Ze postup dokonce neni
spravny. Pii takto velkém poctu jednoduchych testl hrozi riziko fale$né pozitivnich ¢i naopak
negativnich vysledki (prosté néco vyjde Cisté ndhodou). Predpokladam, Ze ani nebyla
provedena Bonferroniho korekce. Morfologické metody pfitom v neddvné dobé prodélaly
rozsahlou renesanci a pokrocily statisticky aparat by byl jisté k dispozici. Data pfimo vyzyvaji
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bohuzel nebyla vyslySena.

Kolik bylo haplotypti chromosomu Y na Sokotie? Dle tabulky na str 117 je jich 5, ale dle
stromu na str. 120 se mi zd4, Ze je jich 6.

Proc byl pro strom mitochondridlni DNA zvolen zrovna model HKY85? Bylo néjak ovéteno,

7Ze je to model nejvhodnéjsi?

ACc jsou genetické ¢lanky bezesporu kvalitni a inspirujici, metodicky pfili§ neohromi.
Metodika analyzy dat je vlastn€ az k uzoufani ve vSech clancich stejna: vyhledani shodnych
haplotyptl, jednoduchy strom ¢i sit' a MDS plot. Naprosto chapu, Ze pfi prvni analyze nezndmé
oblasti je nejprve nutné zacit popisnymi metodami, coz bylo provedeno ve vsi dokonalosti.
Nepiemyslela vSak autorka neékdy i o testovani hypotéz pomoci koalescen¢nich nebo
simula¢nich modelii? Zavéry ucinéné jen na ptitomnosti konkrétnich haplotypd majf totiz
mnohé limitace. Autorka sama si je védoma moZného velkého efektu zakladatele zvlasté u
izolovanych lokalit. Myslim, Ze frekvence haplotypi tak mize odraZet Cisté stochastické
populacni procesy, které uspésné maskuji historii zaloZeni populace. Dokdzala by autorka
néco fici na obranu svych zavér ucinénych prave na frekvenci haplotypi na studovanych
lokalitdch?

Publikace jsou nejvyznamnéjsi soucésti disertacni prace. Neptijde mi moudré je tedy dét do
oddilu nazvaného ,,Ptilohy*. Také fazeni ¢lanku abecedn€ nepovazuji za vhodnou volbu. Jasné
se nabizi logické sefazeni dle tématu.

Zajimalo by mé, zda autorka dokaze rozlisit vSechny stupné Sedi rozliSujici piivod haplotypt
na schématu na stran¢ 145. J4 to nedokédzu, ale vim, Ze ve zrakovych schopnostech jsou u
primati sexudlni rozdily.

V Jemenu, na ktery se autorka v jedné z publikaci zaméfila, byla nalezena unikatni
mitochondridln{ linie domacich mysi. Tato linie pak byla ptekvapivé nalezena také na
Madagaskaru. Naznacuje lidska populacni genetika vysvétleni pro pozorovany jev?

Zavérem mohu konstatovat, Ze pfedloZend prace plné€ spliluje vSechny poZadavky kladené na
disertacni prace a rozhodné ji doporucuji k obhajob€. Nepochybuji o tom, Ze autorka si plné
zaslouzi udéleni doktorského titulu.
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