
Abstrakt

Tato dizertační práce je předkládána ve formě svazku odborných článků publiko-
vaných v zahraničních časopisech s impakt faktorem a prezentuje dva pohledy na
biologickou variabilitu člověka.

Jedním z nich je studium fenotypové variability zaměřené na hodnocení bila-
terální asymetrie u rozměrů kostí horní a dolní končetiny. Variabilita tohoto znaku
je vedle genetických a hormonálních faktorů podmíněna i biomechanickými vlivy
a prostředím, ve kterém jedinec/populace žil/a a je proto mimo jiné považována
za ukazatele zdravotního stavu, optimálnosti životních podmínek, environmentál-
ního stresu různého původu či může zároveň indikovat druh zátěže či specific-
kých aktivit souvisejících se způsoby obživy, s ekonomickými či sociálními rozdíly
u sledovaných populací a/nebo pohlaví. Předkládaná studie (Kujanová et al., 2008)
vychází z metrického zpracování koster pocházejících ze vzorku historické (9. – 12.
století) a recentní populace na českém území, u kterých se předpokládá, že byly vy-
staveny různému stupni environmentálního stresu. Studie je zaměřena především
na tyto aspekty vycházející z nutričního stresu či dalších blíže nespecifikovaných
faktorů ovlivňujících zdravotní stav jedinců ve sledovaných populacích. Hodno-
cením bilaterální asymetrie byly prokázány jisté rozdíly naznačující vyšší kvalitu
životních podmínek v historické populaci. Výsledky práce poskytují důležitou in-
formaci o rozdílné variabilitě postkraniálního skeletu a rozšiřují tak znalosti o lid-
ském růstu, adaptaci a vývoji v současných i minulých populacích.

Druhá část práce nabízí biologickou variabilitu člověka pohledem populační
genetiky. Předkládané studie jsou zaměřeny na analýzy uniparentálně děděných
neutrálních polymorfizmů, konkrétně mitochondriální DNA a nerekombinantních
úseků Y-chromozomu, jejichž studium se v posledních dvaceti letech stalo základ-
ním kamenem populační genetiky, nebot’ poskytuje spojení mezi pozorovanou va-
riabilitou a evolučními událostmi, které se snažíme vystopovat. Předkládané práce
se zabývají geneticky dosud jen částečně či zcela neprozkoumanými oblastmi/popu-
lacemi Afriky, konkrétně egyptské Západní pouště (Kujanová et al., 2009), Čadské
pánve (Černý et al., 2007) a populační skupiny Tuaregů (Pereira et al., 2010), v je-
jichž genetické struktuře lze sledovat stopy demografických událostí, které se zde
v minulosti odehrály. Získané poznatky významně přispěly k objasnění osídlení
afrického kontinentu. V rámci další předkládané studie byly nastíněny migrační
procesy, které se podílely na osídlení Jemenu představujícího klíčovou oblast z hle-
diska výstupu anatomicky moderních lidí z Afriky i zpětných migrací z přileh-
lých oblastí (Černý et al., 2008). V neposlední řadě byly prostřednictvím studie
Černý et al. (2009) získány první geneticky založené informace o počátcích osídlení
ostrova Sokotra situovaného nedaleko od předpokládané jižní pobřežní migrační
trasy anatomicky moderních lidí z východní Afriky před zhruba 60 tisíci lety.


