Lokalita byvalého vojenského letisté HradCany je jednim z mist s vysokou koncentraci organickych
polutantli v pddé v ramci Ceské republiky. Hlavnim nastrojem sanaci probihajicich v této lokalité v
soucasné dobé je bioremediace. Jsou pfi ni vyuZivany organismy pfitomné v kontaminované pdldé
disponujici degrada¢nimi metabolickymi drahami pro dekontaminaci lokality in situ. Na rozmanitosti a
hojnosti téchto drah, resp. na specifité a aktivité enzymd podilejicich se na téchto drahach zavisi
ucinnost bioremediace. Proto je hlavnim cilem této prace analyza diversity bakterii v pldach
kontaminovanych leteckym palivem na zakladé katabolickych genli kodujicich toluen/bifenylové
dioxygenasy Rieskeho typu. Z pldni DNA byly selektivné ziskany sekvence kédujici tyto geny pomoci
hybridizace s oligonukleotidy vazanymi na magnetické mikrokulicky. podjednotky téchto dioxygenas
byly amplifikovany, analyzovany klonovanim, restrik¢ni analyzou a sekvenovany. Evolucni historie
byla odvozena pomoci metod neighbor-joining a maximum likelihood. Diversita katabolickych gend v
pldé HRB z kontaminované a sanované lokality byla porovnana s diversitou ve stejné plidé pouZité v
mesokosmu se simulovanou fytoremediaci. Pfes 98% sekvenci ze vzorku HRB patfi do genové
podrodiny toluen dioxygenas, jejiz nejblizsi pfibuzny gen koduje enzym TodC1 z Thauera sp. kmene
DNT-1. Ve vzorku z mesokosmu remediovaného vrbami (HRB-M) byla nalezena dalsi skupina
fylogeneticky odlisnych sekvenci. Sekvence z této frakce, obsahujici 26% vsech klond, koduji velké
podjednotky bifenyl dioxygenas z bakterii degradujicich polychlorované bifenyly. Plyne z toho, Ze v
pribéhu Sest mésicd trvajiciho vyvoje mikrobialni populace v kontaminované pldé v pritomnosti vrb
probéhly urcité zmény ve sloZeni toluen/bifenylové rodiny Rieskeho dioxygenas. Zvyseni vyskytu genl
pro bifenyl dioxygenasy ovliviiujici celkovou pldni mikrobialni aktivitu mdze byt pfipsano vlivu
metabolismu rhizosféry vrb a také bakteriim asociovanym s témito kofenovymi systémy.



