Cilem této prace bylo zkoumani moznosti vylepSeni souboru program{ pro zarovnavani mnoha sekvenci
PRALINE. Nejprve je prezentovan prehled sou€asnych metod pro feSeni problému zarovnavani vice
sekvenci (multiple sequence alignment) s prihlédnutim k variantdm reprezentace jadra zarovnani —
mezivysledku pouzivanych algoritml. PRALINE byla rozsifena o zarovnavani uzivatelsky zadanych
profild. UZivatelem zadany profil je v tomto rozsifeni pouzit v pokrocilejsi fazi progresivniho
zarovnavani, jako by se jednalo o mezivysledek predchozich krokl. Toto rozsifeni bylo otestovano v
typickém pfipadu uziti.

Pridali jsme 2 nové protokoly pro zarovnavani zaloZené na skrytych Markovovych fetézcich (HMM) a
otestovali kvalitu jejich vysledkl. Protokol HMMGUIDE vytvoii pro kazdou sekvenci preprofil
skladajici se ze segmentll ostatnich sekvenci s vysokou lokalni podobnosti. Z preprofilu HMMER
vygeneruje pro kazdou sekvenci HMM a PRC zjisti stupeni podobnosti mezi dvojicemi HMM. Protokol
pak progresivné zarovnava sekvence, jejichz HMM byly nejpodobnéjsi. Protokol PRCALIGN postupuje
obdobnég, ale pro zarovnani pouzije vystup z PRC, sekvence tedy zarovna podle nejlepSiho zarovnani
HMM. Prestoze protokoly nedokonCily vSechny testy Gspésné, vysledky ukazuji vyznamné zlepSeni
oproti pdvodni metodeg.



