HODNOCENI BAKALARSKE PRACE

Anna Médos: Geneticka determinace insulinové rezistence a hypertriglyceridemie u
modelovych kongennich kment potkana.

Studentka A.M. se ve své bakalaiské praci soustfedila na stanoveni sekvence gent,
které se nachazeji v diferencialnim segmentu kongenniho kmene SHR-Lx (podlinie
PD5) a kterymi se tento kmen ligi od kmene SHR (potkan se spontanni hypertenzi).
Kmeny SHR a PD5 se li§i v projevech metabolického syndromu, diferencialni
segment tedy obsahuje alely zodpovédné za tento rozdil. Studentka A.M. zvladla
uspésné techniky izolace DNA, PCR (polymerazové fetézové reakce), sekvenace
DNA a potitacové analyzy sekvenénich dat. Tim odhalila 9 mist polymorfnich mezi
SHR a PD5 ~ 8 substituci 1-2 bazi a jednu deleci 1 baze. 8 z odhalenych variant je
pravdépodobné geneticky neutrainich (nekddujici oblasti a konzervativni substituce
serin-threonin), delece 1 baze v 3. exonu genu Ankk1 (proteinkinaza s ankyrinovymi
repeticemi) vede vSak pravdépodobné k uplné ztraté funkce proteinu. Kongenni
podlinie PD5 ma stejnou alelu Ankk1 jako SHR (tedy nefunkéni variantu s deleci).
Proto tato delece nemlze byt zodpovédna za pozorované rozdily v metabolickych
parametrech mezi kmeny SHR a PD5. Avéak vzhledem ktomu, Zze o funkci genu
Ankk1 neni v podstaté nic znamo (objevuje se jen v nékolika asociaénich studiich
v souvislosti se sousednim genem Drd2 kédujicim dopaminovy receptor D2), mize
byt kmen SHR vhodné vyuzit jako model normalni funkce genu Ankk1.

AM. prokazala Uspésné zvladnuti zakladnich technik molekularni  genetiky,
pfikladnou pili dospéla k solidné podioZzenym vysledkim, které budou dale vyuZity.
Bakalafska prace je aZ na drobné terminclogické nepfesnosti napsana srozumitelng,
s dostateénym Gvodem do problematiky, podrobnou metodologii, dobie
dokumentovanymi vysledky a relevantni diskuzi. Proto doporucuji praci k pfijeti.
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