Posttranslacni modifikace a strukturni alterace protein syntetického

elongacniho faktoru Tu v aktinomycetach v relaci k jejich Zivotnimu cyklu

Proteosynteticky faktor EF- Tu reprezentuje multifunkéni protein s potencidlni roli v signalizaci a
regulaci bunécného metabolismu. Komplexni Zivotni cyklus streptomycet vyzaduje monitorovani
zmén v jejich prostredi a signalizace odpovédi k jejich kontrole. Zde reprezentujeme vysledky analyzy
membranového fosfoproteomu v jednotlivych morfologickych fazich Streptomyces coelicolor s cilem
poukazani vyvojové zavislé heterogenity a fosforylace vlastniho a externé ptidaného Strepomyces
aureofaciens EF-Tu v membrdnovych proteomech. Poufzili jsme Mycobacterium smegmatis, rychle
rostouci non-patogenni Mycobacterium, jako model nediferencujici aktinomycety. Fosforylace
vlastniho M. smegmatis a externé pridaného Streptomyces EF-Tu byla pozorovana v membranovych
proteomech z exponenciondlni a stacionarni faze tekutych kultur M. smegmatis. Zjistili jsme, ze
membranova frakce streptomycet obsahuje protein kinazu (y) katalyzujici fosforylaci obou, vlastniho,
a externé pridaného EF-Tu, zatimco membranova frakce mykobakterii obsahuje protein kindzu (y)
fosforylujici pouze vlastni EF-Tu. Ukazali jsme in vitro fosforylaci EF-Tu v bunécném extraktu z
dormantnich spor Streptomyces coelicolor pomoci zde pfitomné protein kindzy. Fosforylace EF-Tu
byla pozorovana na obou, vlastnim S. coelicolor faktoru a na externé pridaném purifikovaném EF-Tu
ze S. aureofaciens, na 2 izoformach. V sekvenci jsme zjistili serinové a treoninové mista, jako

potencionalni mista fosforylace, které jsme demonstrovali na 3D modelové strukture EF-Tu.



