Abstrakt

Bartonely jsou fakultativné intracelularni bakterie, vyskytujici se v krvi savcli a prenasené
riznorodymi Krevsajicimi clenovci. Nékteré druhy jsou zndmé patogeny lidi nebo zvirat,
aumnoha dalSich byl zaznamenan zoonoticky potencidl. Tato prace se zabyva bartonelami
se zvlastnim zamérenim na ekologické aspekty hostitelské specificity ve vztahu jak k savéim
hostiteltim, tak k prenasecim. T paralelnich linie se zamértuji na tfi aspekty bartoneldzy jako
vektorem prenaseného onemocnéni: rezervoarova zvirata, diagnostiku lidskych infekci, a vztah

bartonel s bleSim prenasecem.

Hlavni pozornost prace byla vénovana dosud malo prozkoumané rezervoary bartonel,
zejména na volné Zijici Selmy, v¢etné druhtli invaznich a expandujicich, a dale na jelenovité a jejich
kloSe. Pritomnost bartonel u zvirecich hostiteld byla analyzovana pomoci PCR a nasledné

sekvenace, ktera umoznila objasnéni fylogenetickych vztahti mezi detekovanymi druhy.

U Selem bylo prokazano vice druhti bartonel, véetné infekci u invazniho myvala severniho,
a bylo popsano nékolik novych hostiteld. U bartonel jelenti evropskych a jejich klost byla zjisténa
vysoka geneticka diverzita. Fylogeneticka analyza potvrdila rozdéleni bartonel jelenovitych do ti{
druht, z nichz jeden je pravdépodobné primarné asociovan s druhem Lipoptena fortisetosa.
Bartonely detekované u skotu byly naopak geneticky homogenni, a rozdily v prevalenci mezi
ustijenymi a pastevnimi stady naznacuji, Ze dosud neznamym prenaSeCem v této populaci je

exofagni ¢lenovec.

V priibéhu studie byly odhaleny limity béZné pouZivanych PCR primert a navrzeny nové
¢i upravené primery, jez umoznily spolehlivéjsi detekci Sirstho spektra bartonel. S cilem
zjednodusit diagnostiku bartoneléz byl také vyzkousSen alternativni zptisob vyroby antigenu pro
sérologické testy s pouzitim bakterii kultivovanych v tekutém médiu. Ackoli se tento pristup
neukazal jako vhodny pro diagnostiku pacientti, ziskané vysledky poskytly podporu stavajicim

doporucenim pro pripravu antigenu.

V neposledni fadé jsme se zamérili na bartonely jako slozku mikrobiomu jejich vektora.
Pomoci DNA metabarcodingu byl otestovan bakteriom blech vevercich (Ceratophyllus sciurorum),
které slouZzi jako prenaseci bartonel ve stabilni volné Zijici populaci plchi velkych. U infikovanych
blech predstavovaly bartonely dominantni slozku mikrobiomu, zatimco ostatni bakterialni taxony
byly vyrazné potlaceny jak z hlediska abundance, tak druhové diverzity. Viibec poprvé byl timto

pristupem analyzovan také mikrobiom blesich larev.



