
Abstrakt 

Mygalomorphnae představují starobylou vývojovou linii pavouků s omezenou 

schopností disperze. Jejich současné rozšíření často odráží geologické události, což je dělá 

vhodnou modelovou skupinou pro biogeografické studie. Čeleď Nemesiidae se vyskytuje 

v některých částech Evropy, severní Afriky, Asie a v Severní Americe a zahrnuje téměř 

200 druhů s kryptickým způsobem života a poměrně konzervativní vnější morfologií. 

V této práci jsem využila dataset ultrakonzervovaných elementů (UCEs) k rekonstrukci 

fylogenetických vztahů této čeledi a k určení jejího biogeografického původu. K tomu jsem 

použila metodu maximální věrohodnosti, odhad doby divergence a rekonstruovala 

historickou biogeografii.  

Výsledky naznačují, že čeleď Nemesiidae, jak je dosud definovaná, není 

monofyletická. Rod Sinopesa byl ve všech analýzách konzistentně umístěn v blízkosti 

čeledí Bemmeridae, Theraphosidae a Barychelidae a pravděpodobně představuje 

samostatnou vývojovou linii, potenciálně novou čeleď. Zbývající diverzita čeledi 

(Nemesiidae sensu stricto) v této práci tvoří monofyletickou skupinu. Všechny 

analyzované rody byly rovněž monofyletické s výjimkou rodu Nemesia, který vyšel 

parafyletický vůči rodu Iberesia.  

Výsledky odhadu divergence a biogeografické analýzy ukazují, že Nemesiidae sensu 

stricto pravděpodobně pochází ze Severní Ameriky a rozšířili se do Eurasie před rozpadem 

Laurasie dvakrát nezávisle. Oba, rod Amblyocarenum i Nemesia + Iberesia, vznikly v 

mediteránu, pravděpodobně na Pyrenejském poloostrově. Klád Nemesia + Iberesia se 

následně rozšířil a diverzifikoval v severní Africe. Během messinu došlo pravděpodobně k 

rekolonizaci evropské části mediteránu přes Sicílii a k dalšímu rozšíření směrem na východ 

- na Balkán, do střední Evropy a na Kypr. 

 


