
Abstrakt 

 

De novo vývoj léčiv představuje mimořádně složitý, časově náročný a nákladný proces. 

Použití stávajících léku v nové indikaci, tzv. repurposing léčiv, využívající rozsáhlé 

transkriptomové soubory dat, se ukázal jako slibná alternativa, která by mohla celý proces 

vývoje urychlit. Nedávné zavedení technologií profilování RNA v jednotlivých buňkách 

přišlo s příslibem potenciálního zlepšení tohoto procesu díky možnosti stanovení exprese 

jednotlivých genů na úrovni jednotlivých buněk. Plný potenciál této technologie pro 

repurposing léčiv však ještě nebyl zcela využit. Cílem této bakalářské práce je shrnout výzvy 

a příležitosti spojené s použitím jednobuněčné transkriptomiky k identifikaci nových indikací 

léků. S důrazem na kritickou roli transkriptomiky jednotlivých buněk práce poskytuje přehled 

o databázích, nástrojích a strategiích pro repurposing léčiv. V případové studii je vybraný 

přístup použit k identifikaci nových kandidátů pro léčbu ischemického poškození mozku, s 

využitím vlastních transkriptomových dat. Shrnuto, tato práce si klade za cíl poskytnout vhled 

do možností transkriptomiky jednotlivých buněk při repurposingu léčiv a navrhnout nové 

kandidáty na léky pro léčbu mozkové mrtvice. 
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