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Phenotype analysis of Schizosaccharomyces pombe strains harbouring deletions of the chf11
and cbf12 genes

Predkladané prace Jany Stafiurové je dileZitou souéésti rozsahlej$iho projektu nasi laboratote,
zaméfeného na charakterizaci nové nalezenych zastupcti proteinové rodiny CSL v kvasince S.
pombe. Tato rodina ptivodné zahrnovala transkripéni faktory esencialni pro embryonalni vyvoj a
diferenciaci metazoélnich organizmi (signalni draha Notch). Pomoci bioinformatickych pfistupt
jsme v§ak nalezli nové paralogy i v fad€ houbovych taxonti a na modelu S. pombe se nyni snazime
odhalit jejich roli v takto evoluéné vzdalenych systémech. Doufame, Ze poznani této role pomiize
ozfejmit ancestralni ulohu proteinti CSL i jejich recentni pisobeni v metazoich. Ziskané poznatky
najdou uplatnéni i na poli evoluéni molekuldrni biologie.

Jak je zfejmé z ndzvu prace, tézi§té€ Janiny vyzkumné ¢innosti spodivalo v zevrubné charakterizaci
kment s deleci v genech cbf11 a/nebo cbf12, jak jsme nové kvasinkové paralogy pojmenovali, s
cilem objasnit jejich biologickou ulohu. V ramci své bakalaiské prace se autorka dikladné
teoreticky vybavila pro testovani mutantnich fenotypt senzitivity/rezistence vi€i riznym stresorim
a nyni tyto poznatky aplikovala v praxi spolu s dal$i §kalou metod bunééné a molekularni biologie.
Pouzité postupy zahrnuji rizné formy kultivaci a fyziologickych testd, mikroskopické techniky,
izolaci a detekci nukleovych kyselin a proteinti. Prominentni misto v tomto seznamu zaujima
kvantitativni PCR. Zde autorka zavedla cely pracovni postup pro novy ptistroj (cycler) a hlavné
dikladné zpracovala metodické pokyny pro design a provadéni tohoto typu experimenti (od sbéru
biologickych vzorkl po analyzu vystupti PCR). Tento pocin povaZzuji za velmi cenny pro celé
pracoviste.

Jana odvedla obrovskou spoustu dobré prace a kli¢ové ,,pozitivni* vysledky prezentované v jejim
spisu (a dnes$ni obhajob¢) jsou v podstaté jen vrcholem ledovce ¢i tfe$ni¢kou na dortu. Jako
vymluvny dikaz slouZi skute¢nost, Ze jeji data se stala soucasti dvou publikaci, které jsou k
diplomové praci pfilozeny. S Janinym pfispénim se naSemu tymu podafilo etablovat houbové
zastupce rodiny CSL jakoZto transkripéni faktory s §irokym polem pidsobnosti v oblasti regulace
bunééného a jaderného déleni, adheze a morfogeneze kvasinkovych kolonii. Vlastni spis, vyvedeny
vynikajici angli¢tinou, je na vysoké formalni i obsahové urovni.

K praci nemam pfipominky a jednoznaéné ji doporuduji k obhajobé a klasifikaci stupném vyborné.
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