Posudek na diplomovou praci Ani¢ky Kynélové ,,Revize komplexu Synura petersenii Korshikov
(Synurophyceae, Heterokontophyta) na zakladé syntézy molekularnich a morfologickych dat.*

Predlozena diplomova prace prinasi zcela unikatni studii zabyvajici se kryptickou diverzitou
Supinatych chrysomondd na modelovém organismu Synura petersenii. Supinaté chrysomonady
predstavuji v soucasné dobé jednu zmala protistnich skupin, kde je dosud Siroce uplatiovan
morfologicky koncept druhti. tj. jednotlivé druhy jsou ur¢ovany a popisovany na zakladé rozdill
v morfologii kfemicitych Supin, pokryvajicich buriky. Morfologie Supin je u této skupiny organismi
povazovana za druhové velmi specifickv znak, ktery je dokonce pouzivan i pro odhad evoluéni
historie jednotlivych rodu (viz sekce v rodu Mallomonas). Rozdily v morfologii Supin u tradi¢nich
druhti jsou pak povazovany za pouhé formy vzniklé jako odpovéd’ na rozdilné parametry prostredi.
Vysledky diplomové prace, odhalujici neekané velkou skrytou diverzitu uvniti jediného druhu S.
petersenii, nyni jasné demonstruji slabiny pouziti vyhradné morfologického druhového konceptu u
Supinatych chrysomonad. Obrovska skryta diverzita a nepouzitelnost tradiénich morfologickvch znaku
pro druhové definice miize byt dobfe ilustrovana tim, Ze pouze tfi z osmi objevenych kryptickych linii
Ize na zakladé morfologie prifadit k nékterému v soucasnosti popsanému druhu ¢i varieté. 1 kdyz byl
v minulosti morfologicky koncept druht u vétSiny fasovych skupin prokazan jako umély (zelené fasy.
rozsivky, ...), prezentované vysledky diplomové prace jisté zpusobi rozruch v dosud velmi tradi¢ni
chrysofytni védecké komunité.

Po formalni strance je diplomova prace zdarila. Je psana péknou ceStinou s velmi malym mnozstvim
gramatickych chyb., Anicka prozkoumala genetickou a morfologickou variabilitu témér 40
izolovanych kmenu, pficemz samotna izolace, kultivace a ziskani molekularnich dat je u Supinatych
chrysomonad ve srovnani s jinymi fasami metodicky a ¢asové naroc¢na. Diverzita synur byla vhodné
prozkoumana pomoci dvou nezavislych pfistupti (morfologie Supin a molekularni variabilita ITS
rDNA markeru). Molekularni i morfologicka data byla vyhodnocena pomoci rozli¢nych metod
(standardni a partitioned Bl analyzou byly analyzovany ITS sekvence, morfologické znaky pak byly
znazornény pomoci piehlednych box plotti a analyzovany metodami PCA a CDA). Zjisténa data bvla
diskutovana v kontextu soucasnych znalosti o morfologii, taxonomii a ekologii supinatych
chrysomonad. Kvalitu diplomové prace také podtrhuje fakt, ze hlavni vysledky diplomové préice byly
zpracovany jako rukopis ¢lanku zaslaného do ¢asopisu Nova Hedwigia. Rukopis je v soucasnosti pfijat
k publikaci po splnéni vvhrad a pripominek recenzenti.

K praci mam nasledujici pfipominky a dotazy:
@ Nastr. 7 chybi v prvni vété v kapitolce 2.3. spravny odkaz na tabulku.
» V legendé k obrazkiim 2 a 3 chybi vysvétleni. pro¢ jsou vétve 7 a 8 vybarveny jinym odstinem
nez ostatni linie.
« Box ploty morfologickych dat na strané 22 by mohly byt vytistény kvalitnéji.

> Z prezentovanych vysledki je jasné patrny nesoulad mezi genetickou pfibuznosti jednotlivvch
linii a jejich morfologii ¢i biogeografii. Napriklad geneticky nejvice piibuzné linie 3 a 8 se
odlifuji nejen morfologii Supin (velka plocha foramenu u linie 5). ale pfedevsim jejich
vyskytem (linie § nalezena pouze ve Skotsku. zatimeo linie 5 jen v Cechach; linie 8 nalezena
v nizkych nadmotskych vvikach, zatimeo linie 5 ve vyskach presahujicich 1060 m n.m.). Jax
si tento nesoulad vvsvétiuies? Je opodstatnéné povazovat fvlogeneticky strom zalozeny na ITS
rDNA sekvencich (.,gene tree™) za obraz realné eveluce druhi (..species tree™)?

Zavér:
Ceikove povarzuji predlozenou praci za velmi kvalitni a zcela postacujici k obhajobé.

Navrhuji znamku vyborné.

V Praze. dne 18.5.2009 Pavel Skaloud



