Abstrakt

Polyploidizace u krytosemennych rostlin je dobfe zdokumentovany jev, ktery je ¢asto spojovan
s riznymi reproduk¢énimi strategiemi, vcetné piitomnosti sexualnich polymorfismii. Tento
vztah je obzvlasté zajimavy u vysoce polyploidnich organismi, kde mulize byt interakce velmi
komplexni, pficemz ale stale zlistava nedostatecné vysvétlend. Diplomova prace je zamétena
na prohloubeni poznani o vztahu mezi vysokou polyploidii a sexudlnimi polymorfismy u
druhového komplexu Stellaria palustris (Caryophylaceae), ktery vykazuje mimotadné vysoké
ploidni trovné piesahujici 2n = 10x a vykazuje variabilni sexudlni expresi. Abychom rozsifili
nasi analyzu, zahrnuli jsme zaroven blizce ptibuzné druhy S. graminea (2x a 4x) a S. longifolia
(2x). Nase studie je zamétena na Stiedni a Severni Evropu, vyuzivajic rizné metodologické
pristupy, véetné¢ odhadu velikosti genomu, pocitdni chromozomi, genetickych analyz
zalozenych na Sangerové sekvenovani a hodnoceni variability morfologie kvétu a sexudlni
exprese. Hlavni hypotézy zkoumaly asociace mezi ploidni trovni a zemépisnou Sitkou, jakoz i
ploidni Grovni a sexualnimi polymorfismy. Pocty chromozomt u S. palustris se pohybovaly
mezi 2x = 154 - 208, coz odpovida 2n=12x, 14x, a 16x, zatimco u S. graminea a S. longifolia
jsme potvrdili jejich ptivodné znamé ploidni urovné. Ackoli poéty chromozomi jednoznacné
neodrazely velikost genomu, zjistili jsme slabsi, ale vyznamné negativni korelaci mezi velikosti
genomu a zemé&pisnou Sitkou, pficemz populace ze Stredni Evropy mély mirné vétsi genom,
coz naznacuje, ze okrajové evropské populace mohou zazivat stresové podminky podporujici
expanzi velikosti genomu a/nebo zvysSeni ploidni Urovné. Podobny trend byl pozorovan u
velikosti kvétnich orgdnli mezi témito regiony. Geneticka analyza ukézala, Ze vSechny taxony
tvofi své shluky, ale s intermediarnimi pfistupy vykazujicimi nejasnou celkovou strukturu. S.
palustris byla Uzce spjata s druhem S. graminea, zatimco S. longifolia byla geneticky
vzdalengjsi. Zarovenn byl identifikovan jedine¢ny klad ptfibuzny druhtim S. palustris a S.
graminea. Pfedb&zné byl pojmenovan jako "Skandindvska entita," protoZe v ramci nasi studie
byl nalezen vyhradné v Severni Evropé. ‘Skandinavskéd entita® byla identifikovana jako
tetraploid (2n = 4x = 52) s odliSnou velikosti genomu od S. graminea a Caste¢né¢ se liSicimi
morfologickymi znaky. Populace S. palustris byly vysoce sexudln€ polymorfni a zahrnovaly
samice, hermafrodity a pfechodné jedince s Caste¢né vyvinutymi ty¢inkami. Navzdory riznym
urovnim ploidie zistal rozdil ve velikosti hermafroditnich a samic¢ich kvéti konzistentni, coz
naznacuje pohlavni vybér jako hnaci silu. SloZity vzor sexudlni exprese u tohoto vysoce
polyploidniho druhu mitize byt ovlivnén jeho vysokou polyploidii, coz pfindsi komplexnost a
dynamiku do sexuélniho projevu dale ovlivnéného vnitinimi a vnéjSimi faktory.



