Abstrakt

Rychlost speciace je frekvence, pii které se ptivodni druh rozdéli na dva druhy za jednotku Casu.
ProtoZze tuto miru nelze piimo urcit, musi byt odvozena z fosilniho zaznamu nebo
rekonstruované fylogeneze pomoci vhodného modelu diverzifikace nebo uzld a vétvi
fylogenetického stromu. Homogenni birth-death model je zakladni metodou, na které jsou
zalozeny dalsi modely, jako jsou Casové-zavislé nebo hustotné-zévislé modely. Nemodelové
metody, jako je statistika DR, node density metrika nebo inverzni délka koncovych vétvi, jsou
MEDUSA, BAMM, CLaDS, MTBD nebo modely zavisl¢ na funkcich. Modely protrahované
speciace jsou biologicky vérohodnéjsi a popisuji speciaci jako postupny proces. Tyto metody
specifickou miru speciace a je mén¢ zavisla na mife rychlosti extinkce a diverzifikace a spise
odpovidd mife speciace. Identifikovatelnost modelu je zakladnim problémem omezujicim
odhad rychlosti speciace, ale toto omezeni lze ¢astecné piekonat novymi technikami, jako jsou

napfiklad pfitaZzené rychlosti.
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