Posudek oponenta bakalarské prace

Jméno a pfijmeni uchazece/ky: Marek Foéldi

Nazev prace: The Role of Alternative Splicing in Plants

A. Bodové hodnoceni jednotlivych aspekti prace (oznacte pravé jednu z moznosti)

1. Rozsah BP a jeji ¢lenéni

X

A - ptfimétené, odpovidaji charakteru BP a vyznamu jednotlivych ¢asti

B - nevyrovnané, ¢lenéni nenf logické n. rozsah jednotlivych ¢ésti nekoresponduje s jejich vyznamem

C - uspokojivé, rozsah ne€kterych ¢asti nedostacuje

N - nedostate¢né

2. Odborna spravnost

Vv,

X

B - velmi dobr4, s ojedinélymi drobnymi zdvadami (nejasnost vykladu, chyby ve vzorcich nebo chemickych
nazvech, nedokonaly popis metod nebo vysledki)

Moy

N - nevyhovujici, s hrubymi chybami

3. Uvedeni pouzitych literarnich a j. zdroja

X

A - bez pfipominek, vSechny prevzaté udaje s citaci zdroje, celkovy pocet citaci odpovida charakteru price

B - uspokojivé, s obasnymi neobratnostmi zejm. v umisténi odkazl, nebo s celkove niZ§im pocétem citaci

vvvvvv

nebo se ojedinéle vyskytuje opominuti odkazu na zdroj pfevzatych dat

N - nevyhovujici, velmi mdlo citaci, ev. rysy plagidtu (¢asté opomijeni odkazu na zdroj pievzatych dat,
popft. opséni velkych Casti textu)

4. Jazyk prace

Moy s

X

B - velmi dobry, ojedin€lé stylistické neobratnosti, gramatické n. pravopisné chyby

C - upokojivy, ¢etnéjsi slohové neobratnosti, gramatické n. pravopisné chyby, ojedinéle se vyskytuji
obtiZn¢ srozumitelné n. nejednoznaéné formulace

N - nevyhovujici, s ¢etnymi hrubymi chybami

5. Formalni a graficka droven prace

X

A - vyborn4, bez pieklepii a chyb ve formatovani

B - velmi dobrd, ojedinélé chyby form4tu citaci, pteklepy, chybéjici zkratky apod.

vy

N - nevyhovujici, s cetnymi hrubymi chybami




Piipadny slovni komentai k bodiim 1. az 5.:

Bakalarskd prace se vénuje problematice alternativniho sesttihu, kterd se v poslednich 10-15 letech
dostala mimo hlavni proud vyzkumu, ale s dramatickym zvySenim dostupnosti paralelniho
sekvenovdni se tato problematika opét vraci do sttedu zdjmu.

1. Rozsah a €lenéni prace odrdzi hlavni sméry vyzkumu a poznéni alternativniho sestfihu u
rostlin. Prace se ale na nékterych mistech omezuje jen na prezentovani prostych rozséhlych
vycti/popist vysledki z jedné ¢i n€kolika praci a autor se nepokousi o jejich syntézu ¢i
hodnoceni. Osobn¢ bych uvital, kdyby byvala byla zatazena kapitola kriticky shrnujici
biologicky vyznam pozorovanych vyskyti alternativniho sesttihu, ¢i se autor pokusil o takové
zhodnoceni v rdmci podkapitol o roli AS u rostlin.

V préci jsou na riznych mistech uvadény/citovany rizné ddaje z literatury ohledn¢ podilu
gent, jejichZ transkripty u rostlin podl€haji alternativnimu sesttihu, pfitom je tomuto udaji

v préci prikladdna velka dilezitost.

Oceniuji, Ze autor v ramci kapitol zafazuje dvodni pasdZe a shrnujici zavérecné odstavce, tak jak
to ma byt, aby se Ctenaf pti Cteni dobie orientoval. Jen nékteré pasdze uvadéjici kapitoly o roli
AS jsou az priliS prebujelé vzhledem k tomu, Ze v nich neni ani zminka o sestfihu. Na
nckterych mistech se informace (a i formulace) uvedené v ramci kapitoly zbytecné opakuyji.

V kapitole o metodickych pokrocich a vyuZzivani NGS postupti k analyzam AS se autor
nevyhnul Casté zacateCnické chybé, Ze prevzaté informace jsou citovdny v dobovém kontextu.
Tedy véty ,,longer sequence reads, which are starting to be used in recent days” ¢i “This in
recent days leads to overwhelm of hardware resources” jsou uvadény s odkazy na price z let
2012 a 2013, ale v dnesni dob¢ uz nejsou uplné platné.

2. Klic¢ové informace uvadéné v praci jsou odborné spravné, ale nékteré dil¢i formulace jsou
velmi neSikovné az zavadéjici (viz vybér na konci posudku), zde uvadim jen jeden ptiklad za
vSechny z prvni véty abstraktu: ,,Alternative splicing .... creates genome diversity*.

3. Préce cituje témeét 150 ¢lankd, coz je na BP extrémné vysoky pocet. Pfi namatkové kontrole
jsem nenaSel Zddné problémy. Ne uplné béZné, ale vlastné v celku pifijemné, je odliSovani
prvnich autor se stejnym pifjmenim uvadénim jejich inicidl pfi odkazovani z textu.

V seznamu citaci bych neuvad¢l u ¢asopisit PLOS, kdo byl editorem ¢lanku.

4. Jazyk prace je aZ na ojedin€lé neobratnosti na slusné drovni. Nevim, z ¢eho autor vychdazel, ale
oznaceni hlavni sestfihové varianty jako ,,constitutional isoform* neni tpIné bézné.

5. Formadlni a graficka troven prace jsou na solidni drovni. Na par mistech prace je mirn¢ zvySeny
vyskyt pieklepil ¢i gramatickych chyb, coz zfejmé koinciduje s pasdZemi finalizovanymi bliZze
terminu odevzdani. V praci je 7 pievzatych obrazki s vétSinou dostatecné podrobnymi popisky
a uvedenim zdrojovych praci. Obrazek 6 by byl vzhledem k zaméfeni prace postradatelny.
Seznam zkratek je asi Uplny a az na par vyjimek jsou spravn¢ zavedené v textu. Celkové¢ asi
mohlo byt zkratek méné.

Ptiklady neSikovnych ¢i zavadéjicich formulaci:
- constitutive splicing, where a single set of splice sites is consistently used to generate a pre-mRNA transcript
- distorted regions, ...., are frequently found in proteins involved in signalling and homeostasis
o md byt , intrinsically disordered
- The mRNA is then cleaved of any polyadenylated polymer by the 3’end processing machinery and this
poly-A tail is fused by the nuclear poly-A binding protein (PABPN1)
- occurring intrachromosomally (precursor pre-mRNAs from different chromosomes)
- mutated 5’ splice site of intron 3 in rubisco activase mutated from GU to GA resulted in accumulation of




partially processed introns

- models, where the polyprimide tract precedes the 3’ splice site of the intron, the corresponding region in
plant introns is instead rich in uridines (Domon et al. 1998). — uridiny jsou take pyrimidiny

- while OsGS1:1b produced seeds with higher content of other proteins than amylose

- Biotic stresses are mainly caused by herbivory or insects oviposition. - a co baktérie, houby, viry, ...

- AS transcripts targeted for NMD usually have an open reading frame (uUORF) — upstream ORF

- Alternative spliced transcripts participated in different pathways, truncated isoforms of the same gene ...

- plants that were crossed with heat-stressed pollen

B. Obhajoba

Dotazy k obhajobé (povinnd Cdst posudku)

1. Co si myslite o fazeni alternativniho pocatku ¢i konce transkripce mezi typy alternativniho
sestfihu?

2. Kontrolovanym alternativnim sestfihem mohou ze stejnych genovych sekvenci vznikat proteiny
s odliSnymi funkcemi. Alternativné sestfiZeny transkript ale mtize vzniknout i v disledku chyby
sestfihového aparatu a transkript je poté bud'to rovnou degradovén, nebo z n¢j vznikd nefunkcni
protein. Existuje studie, kterd by kvantifikovala, jaky je podil téchto dvou kategorii AS na
celkovém poctu popsanych vyskytl alternativniho sestfihu u rostlin (¢i u jinych modelit)?

3. Za jakych podminek se pravdépodobné bude zvySovat mnoZstvi chybné sestfiZenych
transkripta?

4. Jak by bylo moZné zjistit, zda jsou alternativné sestiiZzené transkripty detekované v buiikach
vétSinove smérovany k degradaci, nebo zda jsou piekladany do proteini?

5. V préci je uvedeno, Ze alternativng sestfiZené transkripty mohou byt (hned ¢i pozdéji)
prekladany do proteind, nebo degradovany (NMD drahou). MliZe je potkat i jiny osud?

Stanovisko k opravé chyb v praci: )
opravny listek/oprava v textu NENI podminkou pfijeti prace
C. Celkovy navrh
Praci doporucuji k piijeti k dal$Simu fizeni: ANO
Celkové praci povazuji i ptes uvedené kritické pfipominky za pomérné zdafilou védeckou prvotinu.

Navrhovana celkova klasifikace:
1-vyborné / 2-velmi dobte

Datum vypracovani posudku: 17.1. 2024

Jméno a piijmeni, podpis oponenta (dle SIS): Lukas Fischer




