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Cile prace

Cilem diplomové prace bylo experimentalni testovani funk¢nosti bioinformaticky
predikovanych signali pro jadernou lokalizaci (NLS) a pro export z jadra (NES) z vybranych
podjednotek komplexu Arp2/3 A. thaliana s vyuzitim heterologni exprese v buiikach
tabakové suspenzni linie BY-2

Cile jsou deklarovany v samostatné podkapitole mezi ivodem a literarnim ptehledem — neni
tam vSak zminéno, jakym biologickym systémem se autorka zabyva.

Struktura (¢lenéni) prace

Rozsah prace (pocet stran): 83 stran a ptilohy.

Je uveden anglicky 1 ¢esky abstrakt a klicova slova? ANO

Prace je ¢lenéna ne zcela logicky na Uvod, Cile prace, Literarni piehled, Material a metody,
Vysledky, Diskusi, Zavér, Pouzita média a pufry, a Pouzitou literaturu. Kapitola ,,Pouzita
média a pufry” by zjevné pattfila do Materidlu a metod.

Formalni droven prace (obrazova dokumentace, grafika, text, seznam literatury)

e Prace plsobi na prvni pohled thlednym dojmem, jak ptejaté, tak vlastni ilustrace
(zejména mapy plasmidll) jsou piehledné a dobte citelné.

e Poradi odkazii na obrazky v textu nesleduje jejich ¢islovani (po Obr. 3
bezprostiedné nasleduje odkaz na Obr. 6).

e Pfi bliz§im pohledu vSak plsobi rusivé nejednotny format citaci v textu — obcas je u
prvniho autora uvedeno 1 kfestni jméno nebo inicidly.

e Seznam pouZité literatury je formatovan konzistentné. Namatkova kontrola neodhalila
rozpor mezi citacemi v textu a v seznamu literatury.

Logicka stavba a jazykova troven prace
Préce je pséna srozumitelnou, byt’ 1 nepfili§ elegantni ¢eStinou. Pieklepy €i vySinuti z vétné
stavby se obcas najdou, ale neni jich tolik, aby vyznamnéji rusily.

Literarni prehled:

Odpovida tématu a je logicky ¢lenén? Viceméné.
Samostatna kapitola 1.8.5 ,,ARP2/3 komplex u nerostlinnych organismi* mi nedava moc
smysl, jeji obsah mohl byt zaclenén do kapitoly 1.8.2.

Je napsan srozumitelné? Viceméné
U mnoha tvrzeni napt. v ¢astech 1.3 a 1.4 chybi informace, na jakém biologickém systému
byly diskutované poznatky ziskany, a implicitné€ se zfejmée predpoklada, ze pokud neni
uvedeno jinak, jde o obratlovce. Toto je sice béZzny neSvar biomedicinsky zamétenych praci,
ale nem¢li bychom jej propagovat.

Jsou pouzité literarni zdroje dostatecné, relevantni a aktudlni? Viceméné.
V diskusi vztahu mezi Arp2/3 komplexem a forminy (s. 24) mne zaraZi absence odkazu na
recentni publikaci z laboratofe, v niz byla DP vypracovéna (Cifrova 2020
https://doi.org/10.3389/fpls.2020.00148 ).



https://doi.org/10.3389/fpls.2020.00148

Jsou literarni zdroje (v€etné obrazki) v préaci spravné citovany? VétSinou.
Postradam citaci zdroje evidentné prevzatého Obr. 3. Za nedostatek povazuji téz skutecnost,
ze citované prehledové prace nejsou nijak odliSeny od pivodnich (bylo by vhodné uvadét je
stylem ,,ptehled viz...“, ,,shrnuto v ...*“ a pod.)

Material a metody:

Autorka zvladla pomérné slozity proces od navrhu konstrukce plasmidu pies vlastni
mnohastupnové klonovani v systému GoldenBraid az po vytvareni a charakterizaci
transgennich buné¢énych linii. Veskeré pouzité metody jsou adekvatné a srozumitelné
popsany, vyhrady mam pouze vici nelogickému oddé€leni pasaze o slozeni médii a pufrt (viz
vyse).

Experimentalni ¢ast:

Je vysvétlen cil experimentd? ANO

Je dokumentace vysledkt adekvatni? ANO (az na formalni nedostatek)
Vécné je dokumentace adekvatni, av§ak po formalni strance autorka zachéazi velmi volné a
nekonzistentné se syntaxi zdpisu aminokyselinovych fetézct (patterns) — bylo by vhodnéjsi,
kdyby se drzela nékterého zavedeného formatu (napi. PROSITE), nebo aspoii drzela stejnou
syntax pies celou praci (viz zejména tabulky 2 a 3).

Je mnoZstvi provedenych experimentt dostacujici? ANO

Diskuze:
Je opravdu diskuzi, nejde jen o konstatovani vlastnich vysledki? ANO
Jsou vysledky porovnavany s literaturou? ANO
Jsou uvedeny néjaké hypotézy ¢i navrhy na dalsi feSeni problematiky? ANO

Zavéry (Souhrn):
Jsou zavéry podloZzené vysledky? ANO
Jsou vystizné formulovany? ANO

Splnéni cili prace a celkové hodnoceni:

Autorka odvedla tctyhodnou experimentalni praci, i kdyZ se dockala pfevazné negativnich
vysledkii. Zadané cile splnila, experimenty daly jednozna¢nou odpovéd’, byt’ i ne takovou,
v jakou autorka i jeji Skolitelka doufaly. Vysledky byly zpracovany piehledné a srozumitelné
a davaji jasny obraz o tom, kudy cesta nevede. Pfes demotivujici zavéry B. Némcova praci
dotahla do konce, za coz ji budiz Cest.

Je vSak skoda, Ze se pfi vlastnim sepisovani dopustila nemala prohfeski proti femeslu
védeckého psani (viz predchozi sekce tohoto hodnoceni), coz dle mého nazoru vylucuje
hodnoceni znamkou vybornou. Praci v§ak doporucuji k obhajob¢ a douftam, Ze po tspésné
ustni presentaci a odpovédi na nize uvedené otazky bude moci byt hodnocena zndmkou
velmi dobrou.

Otazky a pripominky oponenta (povinna ¢ast posudku):
Ptipominky (reakci nevyzaduji, je na uvdZeni autorky):
e Nékteré zkratky v Obr. 1 nejsou vysvétleny a nejsou v seznamu zkratek.
Otazky ocekavam odpoveéd):
e Jaky software byl pouzit na vytvatreni map plasmidii? V préci to nemohu najit, ale
mozna jsem Spatné hledala.
e Proc byla pro prvotni identifikaci NLS a NES zvolena metoda ru¢niho vyhleddvani, a
ne n¢jaky volné dostupny bioinformaticky nastroj k vyhledavéani uzivatelsky




zadanych fetézcl (napf. Protein Pattern Find v rdmci Sequence Manipulation Suite)
nebo pfimo k vyhleddvani NLS (napt. NLStradamus, Predict NLS, NLS Mapper,
NovoPro NLS Predictor https://www.novoprolabs.com/tools/nls-signal-prediction,
LocNES)? Mohla by autorka porovnat vlastni ru¢ni predikci s vysledky aspon
jednoho takového algoritmu?

e Mohla by autorka vysvétlit syntax zépisu patternu v tabulkach 2 a 3 a alespoii pro
vybrané vzorce prezentovat, jak by vypadal zapis ve formatu PROSITE?

e Jsou studované potencidlni NLS a NES evolu¢né konzervovany (aspoil napt. mezi A.
thaliana a A. lyrata)?

e ProcC byla pro kvantifikaci jaderné lokalizace zvolena pouzita metoda hodnoceni
frakce signalu v jadfe a ne prosty pomér mezi signalem v jadie a cytoplasme?

e Byly kompletni sekvence exprimovanych fiznich proteini hodnoceny na pfitomnost
potencialnich NLS a NES, které by mohly kompetovat se signaly vnesenymi
studovanym fragmentem? Pokud ne, bylo by to mozné ud¢lat??

Navrh hodnoceni oponenta (znamka nebude soucasti zvefejnénych informaci)

[ ]vyborné [X] velmi dobfe [ ] dobie [ |nevyhovél(a)

Podpis oponenta:
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