Abstrakt

Cilem této bakalaiské prace je podat strukturni popis virovych methyltransferaz
u vyznamnych lidskych +ssRNA vird, pfedevSim z Celedi Coronaviridae a Flaviviridae.
Nemocemi jako je horecka Dengue, Zluta zimnice, nebo japonska encefalitida (Flaviviridae) se
ro¢n¢ nakazi ptes 400 miliont lidi. Pti souc¢asné pandemii viru SARS-CoV-2 (Coronaviridae)
se po celém svéte nakazilo jiz vice nez 750 miliont lidi. Methyltransferazy se podileji na
vytvofeni tzv. &epicky na 5° konci virové RNA. Cepicka je struktura, kterd zvySuje stabilitu
a usnadnuje translaci RNA. Znalost struktury a funkce proteini NS5 (methyltransferaza
u Flaviviridae), nsp14 a nsp16 (methyltransferazy u Coronaviridae), je nezbytna pro navazujici
vyvoj jejich inhibitord. Ty by jako antivirotika mohly pomoci s 1é¢bou virovych onemocnéni

zpusobenych koronaviry a flaviviry.



