Lidské t€lo je hojné¢ osidleno nejriznéj$§imi mikroorganismy. Tyto mikroorganismy tvofi ucelena
spolecenstvi, které v kontaktu s konkrétnimi lidskymi organy vytvaii tzv. mikrobiomy. Kazdy
mikrobiom je unikatni ve svém slozeni. Studium mikrobiomi napomaha nejen odhalit jejich sloZeni, ale
i pochopit komplexni interakce, které vznikaji mezi mikroorganismy a clovékem. Metody analyzy
mikrobiomt se stale zlepsuji. Ke studiu mikrobiomu se v soucasnosti nejvice pouziva sekvenovani nové
generace, které napiiklad napomaha identifikovat jednotlivé zastupce, ktefi se v mikrobiomech
vyskytuji. Je jiz znamo, Ze bakterie rodu Lactobacillus u vétsiny Zen tvoii dominantni slozku zdravého
vaginalniho mikrobiomu. Zdravy vagindlni mikrobiom ma nezastupitelny vyznam v udrzovani
homeostaze a spravného fungovani urogenitalniho traktu zen. Hraje také dtlezitou roli v jeho ochrané
pred patogennimi agens. Mezi tyto patogenni agens patfi viry, bakterie, archea a eukaryota. V ramci této
bakalaiské prace je vybrano nékolik zastupcti z domén Bacteria a Eukaryota, ktefi primarné napadaji
urogenitalni trakt zen. Dle statistickych odhadd vyplyva, ze Trichomonas vaginalis je celosvétove
nejrozsifenéjSim patogennim agens urogenitalniho traktu zen, a proto je studium obranyschopnosti
vaginalniho mikrobiomu vi¢i tomuto parazitovi velmi dilezité. U vSech vybranych zastupci jsou

popsany mechanismy patogeneze a jejich vliv na vaginalni mikrobiom v prubehu infekce.



